QM-Dokument Version 10

Zentrum fiir Humangenetik Mannheim FB-QU-512 Stand 07.01.26

Hintergrundliste_flexibel_akkreditierte_Analyte Seite 1von1

Hintergrundlists

innerhalb der mit = , diefreie Auswahl
innerhalb der mit **

ot mariderte Analyte wurden flexibel akkreditiert.
Pincline Version: varvis® 1.22.0/1c9-0c8-00b, varvis® 1.22.0/ 822.0c8-080
Pipeline Version: JsiseqPilot Tool Version 5.3.0 Build 501

1

X x X  Valigitat 3 7_Einzelgene | validitat_
5 Aufnahme in den flexiblen Akkreditierungsbereich / Anderungen

Untersuchungsgebiet: Humangenetik (Molekulare Humangenetik) [ML-13293-01]

Aufnahme flex.
Analyt (MeBgroBe) Untersuehungamaterial (Mairi) [T Tep— T 1n Haus-Verfonven ety S T
Andarungan
ABCCS EOTABIUL nelprobe = MLPA AMG 314_ABCC6_0014.020412 POR Gycler X 7092 AAMG-017_Einzelgene_Wissensahafliche_ValiGtat_101022
Pesudoaritena olsteun (6) ONASequenzer (Appled Biosystems)
Averienkalztiat e infante (GACI2)
ABCCS genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe PCR, Sanger-Sequenzierung. AA-MG-301_ABCC8_0001_200112 PCR-Cycler X AA-MG-017_Einzelgene_Wissenschaftliche_Validitat_101022
Hyperinsulinamische Hypoglykamie, familire (HHFL) DNA-Sequenzer (Applied Biosystems)
Diabetes melltus, permancer neanataler (PNDM3)
Disbetes mellius. ransienter neonataler TNDMZ1
ABCD1 Genomische DNA, EDTA.BILL, kultviere Zelen, Speichalprobe POR, Sanger Sequenerung, MLPA G 506_ABCD1_0206.060815 PORGyler X 3 NG O17_Einzelgene_Wissensehafiiche Valiaia 101022
adreno o ONASeauerzer (Aooled Biosvstems)
AoTA2 R heiprobe PR, NG 754 ACTA2_ 0454 070316 PCRCyler X MG O17_Einzelgone_Wissensanafliche _VallGia_101022
Thorakales Aorenaneurysma, famiares (AAT6) ONASequenzer (Appled Biosystems)
Moyamoya Erkrankung (MYMYS)
M sanen
AcT1 G heiprobe PR, AANG737_ABCD1_0437 040316 PORGyler X AAG O17_Einzelgone_Wissensanafiiche VallGiaL 101022
Atrumseptumdefekt (4505) ONASequenzer (Appled Biosystems)
Oiatatve Kardiomyopathie (CMD1R)
Hypertrophe Kardiomyopatie (CMHL1)
e,
AKTL I heiprobe PR, kNG 658 _AKT1 0155 190215 PORCyler X MG O17_Einzelgone_Wissensanafliche _VallGa_101022
Conden Syndrom(CHS6) ONASequenzer (Appled Biosystems)
Proeus Sundrom
DHTAL Genomische DNA, EDTA.BILL, ultviere Zelen, Speichalprobe PR, SangerSequendierung 4G 305_ALDH7AL_0005_300112 PORGyler X G O17_Einzelgene_Wissenschafiiche Valigia 101022
Eoileosie & ONASeauerzer (Aooled Biosvstems)
008 R eiprobe = P WA NG-306_ALDOB_0006 260916 POR Cycler X 7255 MG O17_Einzelgone_Wissensanafliche _VallGa_101022
Fruidoseintolerans. hereditire (HF) DNASeauenzer (Aoolied Biosystems)
A Genomische DNA, EDTA.BILL, kultviere Zelen, Speichalprobe PR, SangerSeauendienung AANMG 307_AMH_0007_300112 POR Oycler X G 017 _Einzelgene_Wissensehafiiche Valigia 101022
il Gangpersasmtan (PH0S) DNASequenzer (pplied Biosysters)
PAIDS Tvo L PMDS Tro
AMHR2 EDTA-BluL, helprobe. PCR, AA-MG-308_AMHR2_0008_020412 PCR Cycler X AA-MG-017_Einzelgene_Wissenschaftliche_Validitat_101022
il Tuo 1 (MDS) DNASeauenzer (Aoolied Biosystems)
A Genomische DNA, EDTA.BILL, kultviere Zelen, Speichalprobe PR, SangerSequendienung NG 535 AMT_0235_171212 PORCycler X G 017 _Einzelgene_Wissensehafiiche Valigia 101022
Gho ONASeauerzer (Aooled Biosvstems)
Apc I eiprobe = P A NG 308_APC_0005_ 020812 PCRCyler X 3 MG O17_Einzelgone_Wissensanafliche VallGa_101022
Familre adenomatose PoyposisiFAP) ONASequenzer (Appled Biosystems)
Garcner-syndron
Himtumor Polyposis Syndrom (B16S2)
o Fromatos, breiire DESVD)
Gan und orosimale o)
G heiprobe PR, ANG 747 APOA 0447 060815 PORGyler X AAG O17_Einzelgone_Wissensanafiiche _VallGiaL 101022
Hyperlipoprteinamie, Typ ONASequenzer (Appled Biosystems)
Hypertighzerdamie
Hyper
=3 R heiprobe PR, WA NG 310_AP0B_0010_130215 PORCyler X NG O17_Einzelgone_Wissensanafliche _VallGia_101022
Hypercholesterinamie, familiare (FCHL2) DNASequenzer (Applied Biosystems)
HaLL)
APOC2 Genomische DNA, EDTA.BILL, ultviere Zelen, Speichalprobe PR, SangerSequendierung WG 552 APOG2_0352_060815 PORGyler X G O17_Einzelgene_Wissenschafiiche Valigia 101022
Hyperipoproteinémie, Typ 18 DNASequenzer (pplied Biosysters)
Hypertngiyzeridamie
Hyper a
APOE Geromische DNA, EDTA.But, ultviere Zelen,Speichalprabe PR, Sanger Sequendienung NG 311_APOE_0011 050815 PORGyer X G O17_Einzelgene_Wissenschafiiche Valigiat 101022
Hyperipoproteindrmie, Typ Il DNASequenzer (pplied Biosysters)
Lipoprotein Glomeruicpathie (PG)
Aneimer Karihet 2 (AD2)
Meer
Genomische DNA, EDTA.BILL, kultviere Zelen, Speichalprobe PR, SangerSeauendienung NG 312_AQP2_0012_100412 PORGycl X G O17_Einzelgene_Wissenschafiiche Valigia 101022
s stosomal DA Seagerser (ool Sossems)
R R eiprobe = WP, ANG 315 AR 0015 020412 POR Cycler X P74 01042024 | MAMGO17_Enzelgene_Wisserschalliche_Valaial 101022
Ancrogen nsensitita.partelo (PAIS) ONASequenzer (Appled Biosystems) Spectrum
Ancrogen nsensitiat (45) Spectrum Compact (Promea) Compact
Hypaspadie, Xchromosomal (HYSP1) aufgenommen
Spinobulbare Muskelatophie, X<hromosomal (SMAX)
pridisoosion i Prosaiaac!
AS-Chromoasomenreglon (ANCR, 15q11-13) EDTA-BIut. helprobe. MLP/ MLPA AA-MG-315_AS-Chromosomenregion_0015_240413 PCR-Cycler X P336, MEO28 AA-MG-017_Einzelgene_Wissenschaftliche_Validitat_101022
Angelman Syndrom DNASequenzer (Appled Biosystems) X P64
ASL Geromische DNA, EDTA.But, ultviere Zelen,Speichalprabe PR, Sanger Sequendienung AAMG-316_ASL_0016.050812 PORGyer X G O17_Einzelgene_Wissenschafiiche Valigiat 101022
e | Seauenzer gl Somtoms)
Genomische DNA, EDTA.BILL, kultviere Zelen, Speichalprobe POR, Sanger Sequenerung, MLPA NG 659_ATM_0359_280621 PORGyler X P04, P04z G O17_Einzelgene_Wissensehafiiche Valigia 101022
Pracispositon i Bruskrebs DNASequenzer (pplied Biosysters)
e “n
ATP1A2 Seromische DNA, EDTA.But, kultviere Zelen, Speichelprabe. POR, Sanger Sequenzerung, MLPA NG 317_ATPA2_0017 260112 PORGyer X =3 G O17_Einzelgene_Wissensehafiiche Valiaiat 101022
Migrane, familisre hemipigische (HM2) DNASequenzer (pplied Biosysters)
Atemierend
TP7B G eiprobe = ) AANG 318 _ATPA2_0015_220715 PORGycler X Po%8 AAG O17_Einzelgone_Wissensanafiiche VallGiaL 101022
Wison Krankheit (WND) ONASequenzer (Appled Biosystems)
AvPR2 R heiprobe PR, NG 319_AVPR2_0015 260112 PORCyler X MG O17_Einzelgone_Wissensanafliche VallGia_101022
Dlaets s, eptrogener, chrocsanal ONASequenzer (Appled Biosystems)
nisméiger
Az"“5"f\r‘"ﬂﬂ"“‘"f.ﬂnﬂln (AZFa, AZFb, AZFo0) genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe PCR, Fragmentanalyse AA-MG-320_AZF_0020_070425 PCR Cycler 01.04.2024 | AAMG-017_Einzelgene_Wissenschaftliche_Validitat_101022
Azoosperr DNA-Sequenzer (Applied Biosystems) Spectrum
Sinung dor Spemtogenase, Y<hromosomal (PGP Spectnum Compact (Pomega) Compact
N aufgenommen
07.04.2025
At angepasst
09072025
38510 R heiprobe PR, NG 322_65510_0022_ 040512 PORGycler X MG O17_Einzelgone_Wissensanafliche _VallGia_101022
BardetBiedel Syndrom (B8510) ONASequenzer (Appled Biosystems)
BRAF G eiprobe = ) AANG-323_BRAT_0023_ 120215 PCRCyler X 7258 AANG O17_Einzelgone_Wissensanafliche VallGia_101022
Kardiofaziokutanes Syndrom (CFC1) ONASequenzer (Appled Biosystems)
LEOPARD-Syndrom (LPRD3)
N )
BROAL R eiprobe = P kNG 324_BRGAL_0024_030612 PORGycler 3 NG O17_Einzelgone_Wissensanafliche _VallGa_101022
Pradisposion i Brusthrebs ONASequenzer (Appled Biosystems)
radisposion i Eersockirebs NGS Seauencer (Ilumina)
Pradisposition fir Brust- und X
Eierstockkrebs (BROVCAL
Pradisposion i Pankreaskarzinom (PNCAY)
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genomische DNA, EDTABlut. kult RS o, MLPA AAMG-325_BRCA2_0025. 030812 POR Gycler X 7090 A\ MG 017_Einzelgens_Wissenscnaftiche_Validtat_101022
prsspeson s St ONASequerzer (Appled Biosystems)
Pracisposition ar Eerstos NGS Seauencer (liumina)
s
Pracisposion far maniichen B
ratspostion o Paaceskaranom (PRCA2)
Pradisposition fiir Gliom (GLM3)
Pracisposion ar Prostatalrcbs
Medallobastom (MDB)
FancontAnamie (FANCD1)
WimsTu
amipt ToTABIL Ten, Speichelprabe PR, Sanger Seauenzierung MG-603_BRIP_0303_210219 PoR Oy X G O17_Eizelgons Wissensanafiiche Valiaia: 101022
Fancont Anamie (FANC)) ONASequerszer (Appled Biosystems)
Pracisposion ar Brushrevs, earlyonsst
am ToTABIL e PR, AAMG-523_BTD_0223 171212 PORGyeler X G 017 _Einzelgons Wissensanafiiche Valdiat_101022
Biotinidase Mange! |0t Secuarer oo o)
Genomiscne ONA, EDTA Bt ultviers Zalen, Spachalprone PR, Sanger Seauenzierung, MLPA AAMG-326_BTD_0026_100412 POR Gycler X 7210 G O17_Eizelgons Wissensanafiiche Valiaia: 101022
Agammagiobulinamie, Xchromosomal (XLA) oplied Bcsystems)
isoterte T
CACNATA EDTABIL heipobe =3 WA A MG-328 _CACNAIA 0028 040512 PORGycler X 7275, 7348 G017 Einzelgons Wissenschafiiche ValdaL 101022
Episodische Ataxie (EA2) DNA-Sequenzer (Applied Biosystems)
Migréne, familiare hemiplegische (FHM1)
i
e reiobe 7R, A MG 652_CACNALC. 0352_140621 PORGycler X G017 Einzelgon Wissensanafiiche Vallda 101022
Long-QT-Syndrom (LQTS) DNA-Sequenzer (Applied Biosystems)
Brugada-Syndrom (BRGDAZ)
Timothy-Syndrom (1
CACNB2 EDTA-Blut, kulti Il helprobe PCR, | AA-MG-628_CACNB2_0328_140621 PCR-Cycler X AA-MG-017_Einzelgene_Wissenschaftliche_Validitat_101022
Brugads Syndrom (BRGDAL) DNASequenzer (Appled Biosystems)
Ci genomische DNA, EDTA-Blut, kultivierte Zellen, Speichelprobe PCR, Sanger-Sequenzierung, MLPA AA-MG-335_CFTR_0035_190416 PCR-Cyt X PO9L AA-MG-017_Einzelgene_Wissenschaftliche_Validitat_101022
Kongenitale bilsterale Apiasie des Vas deferens (CBAVD) NGS (Capturs enrichmen, Saquencing by synhosis) DNASequenzar (ppled Bicsystoms)
Paniacatis, hereditare (PCTT)
Zustscne Firose (051
EoTA B 7 e 7R, P MG-336_CHEKZ_0036_050822 oGy X 7056 G 017 _Einzelgons Wissensanafiiche Valdiat_ 101022
Pracisposiion ar Brushrebs ONASequerszer (Appled Biosystems) X P100
Li Fraumeni Syndrom (LFS2)
pracisoosiion ir rostatalacbs
Ccont Genomiscne ONA, EDTA Bt ultviers Zalen, Spachelprone PR, Sanger Seauenzierung, MLPA AMG-331_COM1_0031 191012 PoROx X 083 G 017 _Eimzelgons Wissensanafiiche Valiaiat_101022
Magenkarzinom, hereditres diffuses (HDGC) ONASequerzer (Appled Biosystems)
Biepnarochsilodontsches Syndrom (30DS1)
Pracisposion i lobularen Srustiebs
Pracisoosiion ar rostatacbs
EoTA B 7 e 7R, P AMG-339_COLIAL_ 0030 190413 PR Crcer X P27 G 017 _Einzelgons Wissensanafiiche Valdiat_101022
Catfey rankhet CAPYD) ONASequerzer (Appled Biosystems)
Enlers Danios Synco
vl ST
staogenesis mperecta (1)
orcos symarom (105
o
coL1Az e Reiprabe PR, [y MG 340_COLIAZ_0040_190413 PORGyclr X w2721 G017 Einzelgon Wissensanafiiche Vallda 101022
EnlorsDanios Sy ONASequenzer (ppled Biosysterms)
ool o EoSArH2
o oo T 0501
oseogencss mporora O
0EDS-Syncom (0IE0S2)
oste
COL EDTA-Blut, kulti Il helprobe PCR, MLPA AA-MG-343_COL4A3_0043_110412 PCR-Cycler X Pa3g AA-MG-017_Einzelgene_Wissenschaftliche_Validitat_101022
Aport Syncom (ATS) DNASequenzer (ppled Bicsystems)
G e reiobe R, A MG 351_CYB8_0051_040512 PORGycler X G017 _Einzelgon Wissensanafiiche Vallda 101022
Chronische Granulomatose, Xchromosomal (CGOX) ONASequenzer (ppled Biosysterms)
Cre21a2 ToTABIL s 7R, P NG-353_CYP21A2_0053 120522 PORGyeler X 7050 G 017 _Einzelgons Wissensanafiiche Valdiat_101022
Adrenale Hyperplasie, Tp ONASequerszer (Appled Biosystems)
hdrenos
DHCRT e Reiprabe PR, [y AAMG-355_DHCR7_0055_030815 PORGycler X PasT G017 Einzelgon Wissensanafiiche Vallda 101022
Smith-Lemi-OpizSyncrom (5L05) ONASequenzer (Applied Bioystems)
DNAHS EoTRE ThoD PR, Iy A MG-358_DNAS 0058 210312 PR el X w238 G017 Einzelgons Wissenschafiiche ValdaL 101022
Kartagener-Syndrom DNA-Sequenzer (Applied Biosystems)
Primire )
DNAL e Reiprabe PR, [y A MG-350_DNAIL_0059_270312 PORGycler X 7237 G017 Einzelgen Wissensanafiiche Vallda 101022
Kartagener syndrom ONASequenzer (ppled Biosysterms)
i
o ToTABIL 7 s PR, AMG-360_DYM_0060_271014 PORGyeler X G 017 _Einzeigons Wissensanafiiche Valdiat_101022
Oyegve-Melchior Causen Krankheit (M) ONASequerzer (Appled Biosystems)
Smin
FENL e Reiprabe PR, i MG-364_FBN1_0064_150413 PORGycler X 7065 G017 Einzelgon Wissensanafiiche Vallda 101022
Akromikrische Dysplasie (ACMICD) NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis) * siehe \pplied Biosystems) POBE
Geloophysische Dysplasie (GPHYS02)
Marfan-Lipodstrophie-Syndrom(MFLS)
Warfan Syndrom (MFS)
St Skin Syndrom (SSKS)
Thorakales Aorenaneurysma, amiidres (WT)
el arosst o 2 VW)
ctopa entis (ECTY
VS8 St
[varm2 EoTRE ThoD PR, Iy MG 356_FGFR2_0066_090812 PORGyclr X 7080, P31 G017 Einzelgons Wissenschafiiche Val gL 101022
Apert-Syndrom DNA-Sequenzer (Applied Biosystems)
Bear Stovaron s e S BSTVS)
Crouzon Syn
Jackson- We\sssyndvom uws)
LADD Syndrom (
PleiferSyndror
Antley-Bixler-Syndrom (ABS2)
Dyspiasie mitgekrimmien Knochen (880S)
FarRS e Reiprabe PR, [y A MG 367_FGFR3_0067_191012 PORGycler X 7050 G017 Einzelgon Wissensanafiiche Vallda 101022
Achondroplasie (ACH) ONASequenzer (ppled Biosysterms)
Crouzon Syndrom mit
canthosis igricans (CAN)
Hyposhondropiasie (40H)
LADD Syndrom (LADD)
Muenke Syndrom (MNKES)
Thanatophore Dyspiasie 10)
[carsi sngon csis)
FMRL EDTA-Blut, helprobe PCR, MLPA, AA-MG-370_FMR1_0070_050820 PCR-Cycler 01.04.2024  [AA-MG-017_Einzelgene_Wissenschaftiiche_Validitat_101022
Fragiles X-Tremor/Ataxie-Syndrom (FXTAS) DNA-Sequenzer (Applied Biosystems) Spectrum
Fragiles X-Syndrom (FraX) Spectrum Compact (Promega) mpact
Vorze e autsenommen
e reiobe 7R, A MG 558 _GOSH_0258 010313 PORGycler X AMG-017_Einzelgon Wissensanafiiche Vallda 101022
Gy |0t ecuaner topie ooy
@Bt ToTABIL K W s woR, P AMG-376_GJB1_0076 130613 POR Gycler B 705 G 017 _Einzelgons Wissensanafiiche Valdiat_101022
Charcotarie Toth Krankheit,Xchvomosomal CMTX) DNASequerzer (Appled Biosystems)
62 e Reiprabe PR, [y AMG377_GJB2.0077 090415 PORGycler X P63 G017 _Einzelgen Wissensanafiiche Vallda 101022
Schwernsrigket, autosomal-dominant (OFNA34) ONASequenzer (ppled Biosysterms)
Schwernsrigket autosomalrezessiv (OFNB1A)
BartPumptey Sy (245
HO-Syn
0 oo (040)
Paimopiantarkeratose mit Schwerhiigheit
Vet Sunrom (vowNKI
@JB6 EDTA-Blut, kulti helprobe PCR, MLPA AA-MG-378_GJB6_0078_090415 PCR-Cycler X P163 AA-MG-017_Einzelgene_Wissenschaftliche_Validitat_101022
Schmernsrigeet, autosomal dominan (DFNAJE) DNASequenzer (ppled Bicsystems)
Schwerhoigket, autosomal ezessiv (FNB18)
Schwernsrigert, aigenisc
a
aLoc Genomische ONA, EDTA Bt ultviers Zalen, Spechelprone PR, Sanger Seauenzierung, MLPA G512 GLOC 0212 280312 PORGyeler X 7200 G O17_Eizelgons Wissensanafiiche Valiaiat 101022
Gho DNASeauenzer (Aooled Bosystems)
DAL EoTRE reobe R, MG 625 GPDIL_0325_140621 POR-Cycler X G017 _Einzelgens Wissenschafiiche Val gL 101022

Blosvstems)
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Sonamische DK EDTAuL KvereZeln Spicholrase oCR, songerSeuenieung MG-148_GPINGP1_ 0448, 040310 eRor X MG 017 Ezalone.Wisensanatihe.Vols_ 101022
Niprtpaproteinamie, o 0 ONA Sequenier (opld Bcsysems)
Hperirghierdami
Wes e B E e B s G 354 B8 0084 260415 EEET X "o RGO e Wisersaratiehe TG 01022
See Thalsahmis Ok Sequenier (opld Bcsysems)
oows ete e
et Tralassbmi, dominen i Enschsakipom
Ramogion e Porssens eredtar (PR
Nanetarper i
Schaatonanimie
o e
roote = NG 67 ROETS. 057120028 e x NG o1 Eaigone Wi aiche NaTG_T01022
Pt s [ aT———
sdsostion 0 rostaests
i TR e Tl Speehae o g G 356 T 0086 190523 EEET X SR04 2028 |G oI e Weserearariehe VTG 01022
HL—— ONA Sequenier (topld Bcysems) specicum
Lopes-Maciel-Rodan-Syndrom (LOMARS) ‘Spectrum Compact (Promega)
aubangmmen
b Sononiache DA EDTR B, Rivirs Zaen Spoharans o, SongorSemvendoang R 3590055 281018 EEE % NG o1 e Wisereanafiche TG 01022
pet— ONA Sequenier (Aopld Basysems)
e B E e 7 s 15 KENELL D315 408 PR e X it NG G Eeine s afihe o RCIO1622
Longasyndom (1075 ONA Sequenier (opld Bcsysems)
enel "
i roote o oY ARG 634 KONEZ 0754 14082 e X Em NG o1 Eaigone Wi aiche NaTG_T01022
Long-QT-Syndrom (LQT6) DNA-Sequenzer (Applied Biosystems)
ot 50
ones ETEETT: ] o R 627 KONES 0327 1082 EEET X G o7 e Wisersaraiehe NaTaG 01022
S o —
N roote o oY NG 391 KON COR 240720 PR e X Em NG o1 Eaigone Wi aiche NaTG_I01022
Long-QT-Syndrom (LQT2) DNA-Sequenzer (Applied Biosystems)
Short-QT-Syndrom (SQT1)
WowsL ) o G353 KON L0093 300312 e % RGO e W atiche NaTGLIo1022
Diabetes mellitus, permanenter neonataler (PNDM2) DNA-Sequenzer (Applied Biosystems)
Diabetes mellitus, transienter neonataler (TNDM3)
Hyperinsulindmische Hypog\ kamie, familidre (HHF2)
oo
Koot robe o oY G 554 KONQ1_ 0354 140621 e X e NG o1 Eaigone W aihe NTG_I01022
Long-QT-Syndrom ILQH) DNA-Sequenzer (Applied Biosystems)
Short-QT-Syndrom (SQT2)
Famiiresvovoftmmen 7531
e
= D o s G355 KA o098 120710 e % o8 RGO e Wasersratiche NaTGLIo1022
Kardiofaziokutanes. Syndmm (CFC2) DNA-Sequenzer (Applied Biosystems)
Nar o
roote o oY G 357 DLR_0087_0T0R1S e X oe2 NG o1 Eaigone Wi aiche NaTG_T01022
SO —
e B E e B G746 TOLRAPL_048 00316 TR e 7 NG G B s afihe Vo RCIO1622
s o —
roote = NG TN oA 230718 PR e % NG o1 Eaigone Wi aiche NaTG_I01022
iniarr Unssamanse! SO —
ETEETT: ] 7 [ G 400 A O 100_ 030815 TR e X ot NG G B N afihe ol TRCIO1022
CharcotoreToat Krankhlt, sl (CHTZ61) Ok Sequenier (opld Bcsysems)
Diate Krdiomyepatie (MDA
Fdennean it Progors sy (4679
oo, et portet FLD2)
Welout Syeron
e
Mandindoakale yslasie (ADA
e
o Sononiachs BNA EDTR B, Rlivirs Zaen Spoharans o SongorSemvendong G TE P 015 050815 oG % MG o7 e Wisereanafiche TG 01022
. 5 o820 [P —
o D o s NG AOLIPL 01010508 PR e % £ RGO e Wisersratiche NTGLIo1022
Hyperli Depnxemamve Typ 1A DNA-Sequenzer (Applied Biosystems)
yperrgyzodam
perhriondie
o
MCMS (LCT enhancer) EDTA-BluL, helprobe PCR, AA-MG-396_MCM6_0096_270323 PCR-Cycler X AA-MG-017_Einzelgene_Wissenschaftliche_Validitat_101022
LaktoseInto ulter Typ (-13910C>T) N Sequencer hpled Bioystems)
Py Eeme TR B [ G 404 ER S 104 530615 PR G X o4 G OT7 e Wiseraratiehe TG 01022
o S ——— ONA Sequenier (opld Bcysems)
Familien il taber, stmemabrosaey
.
= Sononiachs BNA EDTR B, Rlivirs Zaen Spoharans R Sange Seqvenderung MLPR G 406 20106 120613 LT % e MG o7 e Wisereanafiehe TG 01022
s e o v ONA Sequenier (opld Bcsysems)
axonal (CMT2A2)
A
Vi
MLHL EDTA-BluL, helprobe PCR, MLPA AA-MG-407_MLH1_0107_221012 PCR-Cycler X PO03 AA-MG-017_Einzelgene_Wissenschaftliche_Validitat_101022
dit DNA-Sequenzer (Applied Biosystems)
Mismatch-Reparatur-Krebssyndrom (MMRCS1) NGS-Seqnencer (I ina)
o
3 T heiprane oA, ey G 408 NP2_0105_ 120515 FeRey X i, ARG 017 Erzeigone Wisenschatiiche Valia 107022
CharotMare Toth iankht, axonl (OHT20) [ am———— X (s
Charco Mot Tooh Krankhl, aronl (CHT2)
CharcoMare Tosh KGankhll,domyolsirend (U0
Charco Mot Toath Gankhal, mrmodirr Ty (GMTO0)
oot b St 05
insioondo Neuropa, rongonial (CHN)
e B E e 7 s G 4092 0100 231013 e 7 Foos, 7072 NG G B s afihe Vo RCIO1622
. A Sequenzr (plied Biosystems)
MeametchReparaa. Krevasarom (HFCS2) NG Seqvencr humine)
s
) Sononiache DA EDTR B, Rlivire Zaen Spoharane R Sange Seqvenderung MLPR MG 410_SH6 0110290413 EEET % o7z MG o7 e Wisereanafiche TG 01022
. ONA Sequenier (opld Bcsysems)
MiamotonReparou. Kevasyrom (MURCSS) NS Soqvencer humine)
st e G
ETEETT: TR B G TR0 27025 e 7 GG Eeene s afihe ol TRCIO1622
Hamacysinrtscurch NTHER Atttsmangel (577C5T) Ok Sequenier (opld Bcsysems)
Tvampoonil THp (677657,
o roote o oY ARG 4TS WL OTE3. 050912 e X = NG o1 Eaigone Wi aiche NaTG_T01022
e
MYBPC3 EDTA-Blut, kulti helprobe PCR, MLPA AA-MG-727_MYBPC3_0427_030316 PCR-Cycler X P100 AA-MG-017_Einzelgene_Wissenschaftliche_Validitat_101022
it Krdiomyopath D1 [ —
Hperiophe Kardomopaie (CUIA)
s
o Sononiachs BNA EDTR B, Rlivirs Zaen Spoharans R Sange Seqvenderung MLPR G728 T 0428.030316 EEE % it MG o7 e Wisereanafiche TG 01022
Olaate Krdiomyapaie (CMD1S) ONA Sequenier (opld Bcsysems)
eritophe Kardompopaie (CHIL)
Lrvevenawalie Noncompacion Krdiomyapahi (YNGS)
Dl Wapthe (P01
o S et opathi,atesama dominars (VSHA
Wi omchr o, il )
vy D = RNGTES IAILOFe8 200719 e % RGO el Wisershatiche NaTGLIo1022
s o Scucnes totessosstons
NF1 genomische DNA, EDTA-Blut, kultivierte Zellen, Speichelprobe PCR, Sanger-Sequenzierung, MLPA. AA-MG-415_NF1_0115_170413 PCR-Cyt X P122 09.07.2025  |AA-MG-017_Einzelgene_Wissenschaftliche_Validitat_101022
[ —— SO S——— X rosnros2 | T goanden
Newrofmwamatose. T £ 0
Newrfiamatoss Noanan yncrom (NFS)
Waon Srrom WISN)
Newrtmeemsins
ETEETT: TR B ARG 4TS WUTLOTEA 05012 e 7 [ T e T T
an o —
roote o oY ARG 425, A2 0123000815 i X w250 NG o1 Eaigone Wi aiche NaTG_T01022

PALB2
Pradisposition fur Brustkrebs
Fanconi-Anamie (FANCN)

Prédisnosition ir NCAZ)

R-Cycler
DNASequener (Applied Biosystems)
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‘Aufnahme flex.
Akkred/

Anaiyt (MeBigrose) Untersuchungameterial (Mart) Untersuchungtechnlk Anweleung/Version M
indorungen
PCSKO genomische DNA, EDTA Blut, kultverte Zellen, Speichelprobe PCR, Sanger Sequenzierung AAIG745_POSKO_0445_040316 PORCycler X [AAMG017_Einzelgene_Wissenschafliche_Valiita._101022
Hupereholesteringmie. famildre (FHCL DA Seauenzer (Aoolied Biosistems)
FIK3CA ot helprobe POR, AAMG 694_PIKICA_0394_150219 PORCycler X (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaiat_101022
Cowdenyndrom (cwss) DNASequencer (Appled Biosystems)
P22 TR heiprobe POR, Ly AAMG 433 PMP22_0135_130613 PORCycler X 7033, P05 (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
Charcot Mare-ToothKrarkhet, demyelinisierend (CMT1A) DNASequencer (Appled Biosystems)
Charcot Mare-ToothKrankhet, demyelinisirend (CMT1E)
Hypertrophe Dejerine-Sottas Neuropathie (SS)
Neuropathie, hereditare, mit Nelgung zu Druckighmungen (HNPP)
o (c8s)
Ps2 EITn heiprobe POR. Ly AAMG 434_PHS2 0134 260413 PORCyler X 7008 (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Vallaial_101022
Hered 5 ONASequencer (Appled Biosystems)
Mism (MMRCS) IG5 Seaence lurina)
POMC enomische DNA, EDTA Biut, kufiviere Zellen, Speichelprobe PR, Sanger Sequenzerung, MLPA [AA-MG-436_POMC_0136_040815 PORCycler X 7220 (WA MG O17_Einzelgene_Wissenschaiiche _Valigi 101022
Adiposias DNASequenzer (pplied Biosysters)
i roten Haaren (OBAIRH)
EOTABIL helprobe POR, AAMG 765 PRKAG2 0465 230215 PORCyler X (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
Hypertrophe Kardiomyopathie (CMHE) DNASequencer (Appled Biosystems)
Giykogenspeicherkrankheit des Herzens, etal kongenital (GSK)
Woir
PRSS1 TR heiprobe POR, Ly AAMG 435 _PRSS1_0139_DA0B15 PORCycler X P202 (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
Pankreatts, hereditdre (POTT) DNASequencer (Applied Biosystems)
PTEN EITn heiprobe POR. Ly AAMG 440_PTEN 0140 260612 PORCyler X X P158, P25 (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
Cowdenynarom (cws1) DNASequencer (Appled Biosystems)
Uhermitte-Duclos Syndrom (LOD)
Pracispositon ar Glom (GLM2)
Makro
PTPNAL TR heiprobe PR, AAMG 441 PTPNI1 0141 190413 PORCycler X (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
LEOPARD-Syncrom (LPRD1) DNASequencer (Appled Biosystems)
Noonan-Syndrom (NS1)
Meta (METCD1)
PWS-Ghromosomenregion EITn helprone [ AAMG 442_PWS_0142 230413 PORGycler (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
(PWCR, 15q11413) DNASequencer (Appled Biosystems) X P0G, P245, MEO28
Prader Wil Syndrom (PWS)
RADG1C TR heiprobe POR, [y AAMG 522 RADS1C_0322_DA0B15 PORCycler X 7260 (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
Pradispositon i Brustirebs DNASequencer (Appled Biosystems)
Pracispositon i Eirstockirebs
Fanconi-Anarie (FANCO)
Pradisnosition i
D EITn helprobe POR, AAMG 763 RADS1D_0463_040316 PORCyler X (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaiat_101022
Pradispositon i Brustirebs DNASequencer (Appled Biosystems)
Pradispositon i Eierstockirebs
Pradisnosition i
EOTABIL heiprobe PR, AAMG 443 RAF1_0143 190413 PORGyler X (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
LEOPARD-Syncrom (LPRD2) DNASequencer (Appled Biosystems)
Noonan-Syndrom (NS5)
Dilatative
SONEA EITn heiprobe POR. Ly AAMG 550_SGNSA_0250_240720 PORGycler X P108 (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaiat_101022
Familiares Vorholflimmern (ATF810) DNASequencer (Appled Biosystems)
BrugadaSyndrom (BRGDAL)
Oiatatve Karciomyopathie (CMD1E)
Long QT-Syndrom (LT3)
Sick Sinus Syndrom (5551)
Pradispositon i Pitzlichen Kindtod (SIDS)
AVBlock, progressiver (PFHBLA)
Eami wen
SDHA EDTABILL elprobe PCR. LA AAMG 575 _SOHA 0575 _150219 PORCycler X Pa29 (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
iatative Kardiomyopathie (CMD1GG) DNASequencer (Appled Biosystems)
Paraganglon (PGLS)
Mitochonr kernkodierter Tvo (MC2DNT)
SDHB EITn heiprobe POR. Ly A MG 565_SOHB_0569_140219 PORGycler X 7226 (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
Paraganglon (PGL4) DNASequencer (Appled Biosystems)
Phacchiomozytom
Mitochondrialer KomplexdMangel, kernkodierter Typ (MC20N4)
Gastointestinaler Stromatumor (GIST)
racangiiom unt
o) TR heiprobe POR, Ly AAMG 867_SOHD_0567_131219 PORGyler X 7226 (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
Paraganglon (PGL) DNASequencer (Appled Biosystems)
Phacchromozytom
Mitochondrialer Komplex--Mangel, kernkodierter Typ (MC20N3)
Paracansiiom un
EC238 EITn helprobe POR, AAMG 956 _SEC236_0586_150219 PORGycler X (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Vallaial_101022
Cowden Syndrom (OWST) DNASequencer (Appled Biosystems)
sHOX genomische DNA, EDTA Biut, kufiviere Zellen, Speicheiprobe PR, Sanger Sequenzerung, MLPA (WA 450_SHOX_0150_170315 PORGyler X P18 (WA MG O17_Einzelgene_Wissenschaiiche _Valigi 101022
Kieinwuchs, idiopathischer, Xchromesomal (155) DNASequenzer (pplied Biosysters)
Langer mesomele Dysplasie (LMD}
genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speichelprobe PGR, Sanger Sequenzerung AAMG714_SNAD3 0414 230218 PORGyer X (WA MG O17_Einzelgene_Wissenschalliche_Valigia 101022
Loos Dietz Sundrom (LDS3) DA Seauenzer (Aoolied Biosistems)
EOTABIL heiprobe POR, Ly AAMG-452_SMN1_0152 290413 PCRCyler X Pa60, PO21 (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
|oNASeavenver onted Bossiens)
genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speichelprobe PGR, Sanger Sequenzerung AAIG455_5051_0155_190413 PORCycler X (WA MG O17_Einzelgene_Wissenschaliche_Valigia 101022
DA Seauenzer (Aoolied Biosistems)
SPINKL TR heiprobe POR, Ly AAMG 456 SPINK 0156 040815 POR.Cycler X P202 (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
Pankreatts, heredtare (PCTT) DNASequencer (Appled Biosystems)
Troisehe kalziizierende Pankreatits TCP)
TR~ STRAL, STR14, STR15: genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speichelprobe POR, Fragmentanaiyse AAMG 120_AMK 090323 PORGyer X 01042024 | AAMG 017 Einzelgene_Wissenschatliche_Valigia 101022
Merkeranal DNASequenzer (Applied Biosystems) Spectrum
Uniparentale Disomie 7 (matUPD7) - [ Spectrum Compact (Promega
Silver Russel.Syndrom (RSS) v ssi_ aufgenommen
Uniparentale Disomie 11 (patUPD11) Sthss_Srisa_sTe_s5 STR7_0191 0183, 02040245
Beckahtiecemann Syarom (BWS) e Abetsiuresn AN 353/ AAMG 544/ AR G545 nten
Uniparentale Disomie 14 (patUPD14)
Kagami Ogata Syndrom
Uniparentale Disomie 15 (patUPD15)
ngelman Syndom (45)
Uniparentale Disomie 15 (matUPD15)
Prader Wil Syndrom (PWS)
STR13., STR15, STR. Genomische DNA, Aborigewebe, OVS, EDTABIUL Fruchtwasser, kullvierte | PCR, Fragmentanalyse AAMG-127_ANEL-QuICk_121216remoreAn MG 452_STRIS_STRIS STR2A_STRL_STRY_0] POR-Cycler X 24072023 | AAMG-OL7_Enzelgene_Wissenscnafliche_Valdtat_ 101022
STRY-Markeranalyse Zellen, Speichelprobe DNASequencer (Applied Biosystems) Material
Prénataler POR-Schneltest (Aneuploidie 13, 18, 21, X, Y) Spectrum Compact (Promega) geandert
Ausschiuss mtterlcher Kontamination (AWK)
01.04.2024
Specrum
Compact
augenommen
Tare2 EITn helprobe POR, WA MG 665_TGFB2_0368 020318 PORGycler X (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
Loeys Dietz:Syndrom (L0S4) DNASequencer (Appled Biosystems)
TGFERL TR heiprobe POR, Ly AAMG G5 TGFBR1_0165 230218 PORCycler X P18 (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
Locys-Dietz:Syndrom (LDS1) DNASequencer (Appled Biosystems)
Enitheliom. SSE)
TaFBR2 EITn heiprobe POR. Ly AAMG 466 TGFBR2_ 0166 230218 PORGycler X PLE (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Vallaial_101022
Hered 5 DNASequencer (Appled Biosystems)
(0s2)
Thorae
TNNIS TR heiprobe PR, AAMG 327 TNNI3_0027_030316 PORGCycler X (AAMG O17_Einzelgene_Wissenschafliche_Valiaial_101022
Diltative Kardiomyopathie (CMD1FF) DNASequencer (Appled Biosystems)
Diltative Kardiomyopathie (CMD24)
Hypertrophe Kardiomyopathie (CMHT)
st
TPML EITn helprobe POR, AAMG-734 TPM1 0434 040316 PORGycler X (AAMG O17_Einzeigene_Wissenschafliche_Valiaiat_101022
Oiatatve Karciomyopathie (CMD1Y) ONASequencer (Appled Biosystems)
Hypertrophe Kardiomyopathie (CMH3)
I N
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P63 genomische DNA, EDTA-But, kultivierte Zellen, Speichelprobe PCR, Sanger-Sequenzierung, MLPA AA-MG-470_TP53_0170_230218 PCR-Cycler X POS6 AA-MG-017_Einzelgene_Wissenschaftliche_Validitat_101022
LiFraumeni-Syndrom (LFS)
Préadispostion mvehum (GLM1)
Crigler-Najjar-Syndrom DNA-Sequenzer (Applied Biosystems) Spectrum
Gilbert-Syndrom Spectrum Compact (Promega) Compact
oo
o et e — J— covern et TR
Whole Exome Sequencing (WES) NG by synthesis), AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / fc9-0c8-00, varvis® 1.22.0 / 8a2-0c8-080, NextSeq JS! Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AA-MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung_Varvi Miseq (llumina) ©ohne CE- AA-MG-014_Panelerstellung_wissenschaftliche_Validitat_170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AA-MG-141_HEST-SNPID_190225 NextSeq 500 (lllumina), Kennzeichnung!
AA-MG- 143,NGSJWISL3ulomal\swerl_zsi122 NovaSeq 6000 (lllumina)
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AA-MG-139_Filtervorgaben _] VruSvghLCam)ev Panel NextSeq 500 (lllumina), Kennzeichnung!
AA-MG- 14LHESY SNPID_190225 NovaSeq 6000 (lllumina)
Mamme- und Ovarialkarzinom (HBOC): ID00S.05 EDTA-Blut, helprobe by synthesis), AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR Cyc\el kommerzieller Kit 02.12.2025  |if021
AA-MG-143_NGS_] YWISY aulomal\swerLZQMZZ NovaSeq 6000 (lllumina)
1D004.04 EDTA-BluL, helprobe NGS by synthesis), AA—MG -013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 02.12.2025 | AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
ol Sy 7, AP G087 T TS Vom0 o T TS
Rorskaien R 50520 == s NGO Sonansor 08 e o GO T
Hypertrophe Kardlomyopathle (OMH, HCM): ID007.05 EDTABIut, helprobe by symhesus), AA -MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 10.01.2025 |AAMG-013 Variantenbewertung_280825
AA-MG-143_NGS_TWIST_ aulomal\swerLZQMZZ NovaSeq 6000 (lllumina)
Dllatative Kardiomyopathle (CMD, DCM): IDD08.05 EDTA-BluL, helprobe by synthesis), AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCRCycler kommerzieller Kit 10.01.2025 |AAMG-013 Variantenbewertung_2808:
AA-MG-143_NGS_] YWISY aulomal\swerLZQMZZ NovaSeq 6000 (lllumina)
AA-MG-143_NGS_TWIST_ aulomal\swerLZQMZZ NovaSeq 6000 (lllumina)
o Sy T 00355 T TS Vom0 o o e
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AA-MG- MLHESY SNP\DJ 225 NextSeq 500 (lllumina), Kennzeichnung!
AA-MG-143_NGS_TWIST_automatisiert_291122 NovaSeq 6000 (lllumina)
Brugada-Syndrom (BRGDA): 1D014.02 EDTA-BluL, helprobe by synthesis), AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCRCycler kommerzieller Kit 14.02.2022 | AA-MG-013_Variantenbewertung_2808:
|SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AA-MG- MLHESY SNPID_1 19022 NextSeq 500 (lllumina), Kennzeichnung!
AA-MG- 143,NGSJWISL3ulomal\swerl_zsi122 NovaSeq 6000 (lllumina)




‘Autnahme flex.
Analy: (MeBgrofe) Untersuchungametsrial (Mart) Untersuchungstechnik Anwelsung/Version CEvertahren " “'“(‘L‘/D;lhmen Akkred/ ‘wissensahafuiche Vallal it
nerungen
Famlli&res Vorhofflimmem (ATFB): ID016.02 genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 14.022022 | AAMG-013_Variantenbewertung_ 280825
Pipciines vani 9.0c8.00b, vanvs® 1.22.0 / 822 0cB.080, NextSeq JSI Pl ToolVersion 5.3.0 Buid 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilmina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatsien 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vars 210525
Kongenitale Isollerte Herzfehler: ID017.04 EDTABIut, kult T helprobe by synthesis), AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082! PCR-Cycler kommerzieller Kit Panelversion [ AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilmina) ohne CE- geandert | AAMG-014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Valditat_170424
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! 11112020
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Erbilahe Tumoreriaankungen, umiassende Diagnostik: ID018.05 Geromische ONA, EDTA-But, ultviere Zelen,Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). AAMG 013 Varintenbevertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 25022025 | AAMG 015 Varantenboveriung_260625
Piciines vanis® 1.22.0, c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtat_170424.
SNV Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 AL 141_HEST SNPID_1022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
Kangenliale Herzfehler, umfassends Disgnostik: ID019.02 EDTA-Biut, kult e by synthesis), AA-MG ma Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieler Kit 10112022 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 AAMG 138 Automaisierte_Sequenzauswertung Varis_ 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Paneivrsion | AAMG-014_Panelerstelung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 ALMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Thoraiales Adrienaneuryama und Adriendisseilon (TAA/D): 10020.02 Seromische DNA, EDTA-But, kultviere Zelen,Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer Rommerzeler Kit 05112025 | AAMG 013 Variantenbovertung_260625
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 iot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AMG 144 NGS TWIST 080323
G145 G5 vans 210525
10021.03 EoTA B Heiprobe by synthesi), AAMG 013 Varintenbewertung 28082 PORGyer Rommerzeler Kit 05052021 | AAMG 013 Variantenbovertung_260625
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c8.080, NextSea 11 ot Too Version 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- 02122025 [AAMG-014_Panclerstellung_wissenschafliche_Valigitst_170424
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 ALG 141_HEST-SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G145 TWST et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc) Panelversion
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Marfan-Syndrom (MFS): ID022.00 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), M MG uia,van.amenhewenun&zaoszs PCR-Cycler kommerzieller Kit 25.05.2023 | AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipciines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG 138 Automaisierte_Sequenzauswertung Varis_ 060521 Miseq (ilumina) omne CE. Tiel |MMGO14_Panelerstclung wissenschaftiche.Validiat_ 170424
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vans 210525
'Noonan-8yndram (NS): 1D023.06 EDTABIUL kult T e by synthesis), AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082! PCR.Cycler kommerzieller Kit 10112022 | AAMGO13 Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 ilot ool Version 5.3.0 Build 501 G138 Aot Soqtrenvering Vo 050521 MiSea (llmina) onne CE. Paneivrsion | AAMG-014_Panelerstelung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSea 500, Novasea 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Seromische DNA, EDTA-But, kultviere Zelen,Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). AAMG 013 Varintenbevertung 280825 POR Gycler Rommerzeler Kit 15062025 | MG OT3 Variantenbewertung 280625
22,0/ 163,065,000, vanis® 1.22.0,/ 822 068080, NextSea JS1Pilt Tol Version 5.3.0 Buid 501 G138 et Sacun g Vi 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelerstellung_wissenschaliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AL 141_HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
Kombinlarie Hyperliplgdmie: ID025.06 EDTABIUL kult T helprobe. by synthesis), AA-MG ma Variantenbewertung_280825 POR Cycler kommerzieler Kit 16082022 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- AMG.014_Panelerstelung.wissenschafticho_Validiat_170424
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 MG 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
umfassende Geromische ONA, EDTA-But, ultviere Zelen,Speichelprabe. RS Captr v, Soquencng o ey AAMG 013 Varintenbevertung 280825 POR Gycler Rommerzeler Kit 15052025 | MMGOT3 Variantenbewertung 280625
Pipelines varvis® 0c8.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS!Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | -MG-014_Panelersellung_wissenschafliche_Validtat_170424.
[ ——— AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS TWIST 080323
G145 G5 vars 210525
Yerdlomyopaihien, umfassende Disgnost 10027.06 EDTA B, heiprobe by synthesis, AAMG 013 Varintenbewertung 28082 PoRycer Rommerzeler Kit 15012025 | MG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 ALMG 141 HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
G145 TWST somatsio 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Joubert-Syndrom UATS): 1D028.03 Seromische DNA, EDTA-But, ultviere Zelen, Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). TANG 013 Voranensowerit 250825 PoRGyer hommerziller Kit 06052022 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 MG 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vars 210525
Senlor-Loken-Syndram (SLSN): 1D029.01 EDTA-Blut, kulti helprobe by synthesis), AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082¢ PCR-Cycler kommerzieller Kit 18.11.2019 | AAMG-013_Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Nephranophihise (NPHP: 1D030.02 Geromische DNA, EDTA-But, ultviere Zelen, Speichalprabe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 11012021 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipciines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 4MG-138 et Sacn s Vi 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validtat_170424.
SNV Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 AL 141_HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
Prim&re Mikrozephalle, autosomal-rezesslv (MCPH): ID031.03 EDTABIut, kult e helprobe by synthesis), AA-MG ma Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 11102021 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c8.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung Vanvs 060521 MiSea (lumina) ohne CE- AAMG.014_Panelerstelung.wissenschafticho_Validiat_170424
SNV, Incer, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
MeokekSyndrom (MKS): 1D032.02 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture =nncnmm ‘Sequencing by synthesis). (AAMG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieler Kit 18112019 | AAMG013_Variantenbewertung_280825
Pipciines vani 068,00, vanis® 1.22.0, 822 068080, NextSea JSIPilot Tool Version 5.3.0 Buid 501 AMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
[ p——— AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatisien 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS_TWIST 080323
G145 G5 vans 210525
Cornella-de-Lange-Syndrom (CDLS): ID033.02 EDTABIut, kul T helprobe by synthesis), | AA-MG-013_Variantenbewertung_28082" PCR-Cycler kommerzieller Kit 14.02.2020 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG 141_HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G 1455 TWST somatsior 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Usher-Syndrom (USH): 1D034.01 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). m MG ma,v.u.am;nngwmnyms PCR-Cycler kommerzieler Kit 23032021 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pieiines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 1 iotTool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG 138 Automatisierte_Sequenzauswerung Varis_ 060521 Miseq (lumina) omne CE. AMG.014_Panelertelung.wissenschaftiche.Validiat_ 170424
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vans 210525
Kangsnitale Gliykosylerungssibrung (CDG): 10036.03 EoTA B heiprobe by syrihesis). JANG 013 Varanensovernt 25082 PoRycer Rommerzeler Kit 04072025 | AAMG 013 Variantenbewertung_280825.
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtreverng Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
(MRD, IDD): 1D036.06 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AA-MG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieler Kit 17.012025 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Piclines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AANG 138 htamatserie Seanzauserung Vs 060521 Miseq (lumina) omne CE. Paneivrsion | AAMG-014_Panelerstelung_wissenschaftiche_Validiat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AL 141_HEST SNPID_1022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
A 145.G5, TWIT et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
EoTA B Heiprobe by synthesis, JANG 013 Voranensoweret 250825 PORGyer Hommerziller Kit 7012025 | MG OT3 Variantenbewertung 280825
Pielines vanis® 1.22.0, 1c6.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs_060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSeq, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS Vanis 210825




‘Autnahme flex.
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nerungen
Intellektuslle Entwioklungssidrung, %-ohromosomal OILID, MRX, MRXS)_ID038.06 ‘genomische DNA, EDTA-Blut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). AAMG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieller Kit 13.08.2024 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825.
Pipciines vani 69-0c8,005, vanvs® 1.22.0/ 832.05.080, NextSea 11 ilot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG 138 Automaisierte_Sequenzauswertung Varis_ 060521 Miseq (lumina) omne CE. Paneiversion | AAMG-014_Panelerstelung_wissenschaftiche_Validiat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AMG 143 NGS_TWIST_automatsien 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vars 210525
Ehlers-Danioe-Syndrom (EDS): ID039.06 EDTABIut, kult T helprobe by synthesis), AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082! PCR-Cycler kommerzieller Kit 17.11.2025  [AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Egllepsie, goneralisler Form: 10040.05 Geromische ONA, EDTA-But, ultviere Zelen,Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). AAMG 013 Varintenbevertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 20052022 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- AAMG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 AL 141_HEST SNPID_1022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
Niorenzellkarzinoms 1D041.04 EoTA B heiprobe by syrihesis). JANG 013 Voranensoweret 250825 PoRGycer Rommerzeler Kit 21052023 | AAMG 013 Varantenbovertung 260625
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 ALMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
PhBoonromzyiom Faragangiiom Syndrom (FPAL): 10042.08 Seromische DNA, EDTA-But, kultviere Zelen,Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer Rommerzeler Kit 01052024 | AAMG 013 Variantenboverung_260625
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 iot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | -MG-014_Panelersellung_wissenschliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AMG 144 NGS TWIST 080323
G145 G5 vans 210525
Fancon-Anmis (FANCY: 1D043.02 EoTA B heiprobe by syrihesis). [AAMG.0L3 Variantenbewertung 28082 PoRycer Rommerzeler Kit 25092023 | AAMGOL3 Variantenbovertung 260625
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c8.080, NextSea 11 ot Too Version 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 ALG 141_HEST-SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
G145 TWST et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)

TN o0z
NGS Varvis 210825

Fetsioffweahselsibrungen, umfassende Disgnostikc ID044.03 enomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AMG.OL5-voramensoventne_ 50855 PCRGycler Fommerzieler Kit 24022025 | AAMG-013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® / 160-0c8.00, vanis® 1.22.0 / 832 0c8.080, NextSeq JS! Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) e CE- Panelversion | AAMG.014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSea 6000 (Ilumina)
144 G5 wsT_oe0azs
i NS Vonis 210825
ZysUsane Fibrase (CF) - EBM 11361/11362: 1D045.00 EDTABIUL, kull i helprobe by synthesis). AMGIT5-Voramensovertne 25085 PCRGycler Fommerzieler Kit 05.01.2026 | ARMG.013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 T Tt SR e Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
[AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
AMG-145 NGS Varvis 210825
Elleptisahe Enzephalopathle, umfassends Disgnostk: ID047.04 enomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 18082022 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
22,0/ c9.0¢B.00b, varvis® 1.22.0 / 822 0c8.080, NextSeq IS! Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 MG 138 AtomatsertSexuenzasverung Vars. 000521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 [AAMG141_ HESTSNPID_19022: NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
M A4 NG T et 201422 NovaSea 6000 (Ilumina)
144G wsT_oe0azs
e NGS Varvis 210805
MODY-Diabetes: ID048.01 EDTABIUL, kull i helprobe by synthesis). AMGOT5-Voramensoventne 50855 PCRGycler Fommerzieler Kit 05.04.2020 | ARMG-013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSe IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung.Varvis_060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
BT e
e Satie s
oder 1D050.04 EDTABIUL, kull hetprobe oy synthesis). AMGIT5-Voramensovertng 25085 PCRCycler Fommerzieler Kit 28.10.2024 | AAMG-013 Variantenbewerung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 T Tt SR e Miseq (llumina) ohne CE- Panelversion | AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung! geandert
[AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
[AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvis 210825
Charoat-Marie-Tooti-Neurapeihie, demyslinisierende Fanm (GMT1, GMT4, HMBN): 1D051.03 ‘genomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRCycler Fommerzieler Kit 24.08.2024 | AAMG-013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 MG 138 AtomatsertSexuenzasverung Ve, 000521 Miseq (llumina) e CE- Panelversion | AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 [AAMG-141_ HESTSNPID_19022: NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung! geandert
M A4 NG T et 201422 NovaSea 6000 (Ilumina)
144 G5 wsT_oe0azs
i NGS Varvis 210805
Charoat:Marie-Tooth-Nourapaine, axanale Form (CMT2, HMSN): 1D052.03 EDTABIUL, kull i helprobe by synthesis). AMGOT5-Voramensoventne 50855 PCRCycler Fommerzieler Kit 24.08.2024 | AAMG-013 Variantenbewerlung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSe IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung. Varvis_ 060521 Miseq (llumina) ohne CE- Panelversion | AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung! geandert
[AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
AMG-145 NGS Varvis 210825
®P, oder 1D055.03 enomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe G5 Gaptars et Secuercn by s, AAMG013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 28102024 | AAMG-013 Variantenbewertung_ 280825
Pipelines varvis® 0c8.00b, varvis® 1.22.0,/ 8a2.0c8-080, NextSeq JS! Pilot Toal Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) ohne CE- Paneiversion | AAMG.014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424
o e, o e, Wi NotSoq 500 Nva5oq 000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSea 6000 (Ilumina)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
AAMG 145 NS Vonis 210825
Hypomagnesiamie (HOMAY): 1D064.02 EDTABIUL, kull helprobe by synthesis). (AAMG.013 Variantenbevertung_28082: PCRGycler Fommerzieler Kit 29092022 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisiert. Sequenzauiwenungj/ami 060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_19022: NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
T e b T e s NovaSeq 6000 (Ilumina)
TN v o0z
NGS Varvis 21085
Liodystrophis: 1D065.04 enomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AMGOL5-voramensoventng_ 50855 PCRGycler Fommerzieler Kit 24022025 | AAMG-013 Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c800b, vanvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Miseq (llumina) ohne CE- Panelversion | AAMG.014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSea 6000 (Ilumina)
144G wsT_oe0azs
i NS Vonis 210825
Skeletidyepiasie, schwars Form: 1D066.01 EDTABIUL, kull helprobe by synthesis). AMGIT5-Voramensovertne 25085 PCRGycler Fommerzieler Kit 20012021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 T Tt SR e Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
[AAMG-144_NGS_TWIST_080323
AMG-145 NGS Varvis 210825
‘Absenoe-Epllepsie UAE, CAEY: ID057.02 enomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 05.05.2021 | ARMG.O13 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, vanvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 MG 138 AtomatserSequenzasverung Vars. 060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 [AAMG141_ HESTSNPID_19022: NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
M A4 NG T et 201422 NovaSea 6000 (Ilumina)
144G wsT_oe0azs
i NGS Varvis 210805
‘Alcardl-outiéres-Syndrom (AQ: EDTABIUL, kull i helprobe by synthesis). AMGOT5-Voramensoventne 50855 PCRGycler Fommerzieler Kit 08112023 | AAMG 013 Variantenbewerung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung. Varvis_060521 MiSeq (llumina) ohne CE- Panelversion | AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (Ilumina), Kennzeichnung! geandert
[AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSea 6000 (Ilumina)
[AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvis 210825
Fleberkadmale mil oder ohne Eallensie (FEB, GEFSP): 1D069.03 enomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe G5 Gaptars et Secuercn by s, AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 18082022 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varv 0c8.00b, varvis® 1.22.0,/ 8a2.0c8-080, NextSeq JS! Pilot Toal Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat_ 170424
o e, o e, Wi NotSoq 500 Nva5oq 00 AAMG:141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSea 6000 (Ilumina)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
AAMG 145 NS Vonis 210825
Ellepsle mIt shwerer EntwioKungsstdrungs ID060.00 EDTABIUL, kull i helprobe by synthesis). (AAMG 013 Variantenbevertung_28082: PCRGycler Fommerzieler Kit 2303.2018 | MAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSe IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisieri. saqummwmnum . 060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG:141_ HESTSNPID_19022: NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
T e b T e e NovaSeq 6000 (Ilumina)

TN v o0z
NGS Varvis 210825

Epllepsien, umfassende Diagnastic 1D061.05 genomische DNA, EDTABIut, kultvierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis). AMGOL5-Voramensoventng_ 50855 PCR Cycler Kommerzieier Kit 18082022 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® / 168.08.00, varvis® 1.22.0 / 8a2.0¢8-080, NextSeq JS! Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (Ilumina) ohne Ce- AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV, Indel., CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_HEST SNPID_180225. NextSeq 500 (Ilumina), Kennzeichnung!
A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (llumina)

AAMG-144_NGS_TWIST_080323
A G.145. NGS Varvis 210825




‘Autnahme flox.
Analy: (MeBgrofe) Untersuchungametsrial (Mart) Untersuchungstechnik Anwelsung/Version CEvertahren " “'“(‘L‘/D;lhmen Akkred/ ‘wissensahafuiche Vallal it
inderuneen
‘Suokler-Syndrom (STL): D062.00 genomische DNA, EDTA-Blut, kult o] NG by synthesis), (AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 17.11.2025 | AAMG-013_Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.068 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea 81 ilot ool Version 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 MiSea (lumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AL 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
Kangsnitale extrackuldre Musksifibrose (CFEOM): D063.00 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieler Kit 11052020 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung Vanvs_060521 Miseq (ilumina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung!
AAMG.143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS_TWIST_080323
G145 NGS Yords 210225
Hemiglegische Migrane (FHM): 1D064.02 EDTA B, heiprobe by syrihesis). [AAMG.0L3 Variantenbewertung 28082 PoRycer Hommerziller Kit 12042024 | MG OT3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.08 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 ilot ool Version 5:3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sequenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 A G141 HEST-SNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
G 1455 TWST somatsior 251122 NoveSeq 6000 (llumina)
bt s Tt canaes
NGS Varvis 210825
Migréne (MQR): 1D066.01 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). m MG ma,v.u.am;nngwmnyms PCR-Cycler kommerzieler Kit 18012021 | AAMG013_Variantenbewertung_280825
Pipeines varv 9.0c8.00b, vanvs® 1.22.0,/ 8a2.0cB.080, NextSeq JSI Pl ToolVersion 5.3.0 Buid 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 MiSea (llmina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 MG 141_HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung!
AAMG.143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
an NGS Yords 210225
Gsipogenesis imperfeqta (01 1D066.02 EoTA B i heiprobe by syrihesis). JANG 013 Varanensovern 250821 PORGyer Hommerziller Kit 26022020 | AAMGOL3 Variantenbevertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSeaq S1 ilot ool Version 5:3.0 Build 501 G158 At Soqarevering Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSea 500, Novasea 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
A G144 NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
wna 10067.00 EDTA B Speichelproe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 16052021 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 11 iotTool Verson 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SN Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 A MG.141_HEST-SNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
A 1455, TWIT somatsion 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
ALMG 144 NGS_TWIST_080323
G145 NGS Vardis 210825
[ Mikrozepnalle, umfassende Diagnostik: ID069.02 ‘genomische DNA, EDTABIut, kultvierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). ‘AAMG.013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieler Kit 27052021 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipciines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung Vanvs_060521 Miseq (ilumina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG.143_NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
an NGS Yords 210225
Makrozephlls, umfassende Diagnostik: ID070.03 EDTABIUL kult T e by synthesis), AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082! PCR.Cycler kommerzieller Kit 25042023 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 ilot ool Version 5.3.0 Build 501 G138 Aot Soqtrenvering Vo 050521 MiSea (llmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSea 500, Novasea 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
[AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
Pontozerebelidre Hypaplasie (FCH): 1D071,02 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AA-MG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieler Kit 15102021 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
22,0/ 1c9.068.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS! Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun g Vi 060521 MiSea (llmina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 [AMG.141_HEST-SNPID_10022 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung!
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
i NGS Vandis 210825
Wadhstumsetirung und Mekrazephalle: 10072.03 EoTA B i heiprobe by syrihesis). JANG 013 Voranensowerent 250825 PoRycer Hommerziller Kit 27042023 | AAMGOL3 Varantenbovertung_260625
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.08 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 ilot ool Version 5:3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 MG 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
GroBwuchesyndrome: 1D073.05 genomischc DNA, EDTABIUL kullvieri Zellen, Speichelprabe RS Captr v, Soquencng o ey [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit Panelversion | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 0c8.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS!Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilmina) ohne CE- gedndert | AAMG.014_Panclerstellung_wissenschafliche_Valigits_170424
[ ——— AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! 15032023
AAMG.143_NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
ALMG 144 NGS_TWIST_080323
G145 NGS Yords 210225
Wompiexe | 10674.03 EDTA B, heiprobe by syrihesis). [AAMG 013 Variantenbewertung 28082 PoRycer Hommerzieler Kit 15102025 | MG OT3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.068 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSeaq S1 it Tol Version 5.3.0 Build 501 MG 138 Avtomatisere Sequenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 A MG 141_HEST-SNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung! geandert
G145 TWST somatsio 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
b1t s Tt canaes
NGS Varvis 210825
Cowden-Synarom (CWS): 1D076.01 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). m MG ma,v.u.am;nngwmnyms PCR-Cycler kommerzieler Kit 22022021 | AAMG-O13_Variantenbewertung_280825
Pipelnes varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.0¢8.080, NextSeaq 11 iot Tol Version 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 MiSea (llmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 MG 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG.143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
an NGS Yords 21025
Autismus: 1D076.04 EDTABIut, kult helprobe by synthesis). AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082! PCR-Cycler kommerzieller Kit 30.07.2024 | AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSea S1 it ool Version 5.3.0 Build 501 G138 At Seqtrenvering Vo 050521 MiSea (lumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst 170424,
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
Parkinson-Krankhelt (PARK) und Parkinsanismus: ID077.03 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 23.09.2025 | AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelnes varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea 11 ilot Tol Version 5.3.0 Build 501 4MG-138 et Sacn s Vi 060521 MiSea (llmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschliche_Validtat_170424.
SNV Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 [AAMG.141_HEST-SNPID_10022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
i NGS Vandis 210825
Prim&re und prémature Ovaralinsuffizienz (POI, POF): ID078.06 EDTABIut, kult T helprobe by synthesis), AA-MG ma Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 14.042024 | AAMG-013 Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.2.0,/ 1c9.08 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSea S1 ilot ool Version 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Incer, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
Hane Myaple (WYP); 1075.03 genomischc DNA, EDTABIUL kullvieri Zellen, Speichelprabe S Captr v, Soquncng o ey [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 15112024 | AAMGO13 Variantenbewertung 280825
Pipelines varv 0c8.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS1Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschliche_Validtat_170424.
[ p——— AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG.143_NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
ALMG 144 NGS_TWIST_080323
G145 NGS Yords 21025
Eplleptische Enzephalopathle, frihinfantle Farm (EIEE): ID080.03 EDTABIut, kul T helprobe by synthesis), | AA-MG-013_Variantenbewertung_28082" PCR-Cycler kommerzieller Kit 18.08.2022 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sequenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 A G141 HEST-SNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G 1455 TWST somatsior 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
kst s s canaes
NGS Varvis 210825
Optikusetraphle (OPA): ID081.06 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), M MG ma,vanamenhewenungkzaoszs PCR-Cycler kommerzieller Kit 30.10.2024 | AA-MG-013 _Variantenbewertung_280825
Pipelnes varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSeaq 11 iot Tol Version 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 MiSea (lumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschiche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG.143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
an NGS Yords 210225
Okulokutaner Albinismus (OCAY: 15082.02 EDTA B, heiprobe by syrihesis). JANG 013 Varanensovernt 25082 POR Gycler Hommerziller Kit 19102021 | AAMGOL3 Variantenbevertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 ilot ool Version 5.3.0 Build 501 G138 At Seqtreverng Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
Stbrung der peraxisomalen Blogenese (FBD): 1D083.01 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AAMG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieler Kit 19052021 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelnes varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSeaq 11 iot ool Version 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 MiSea (llmina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 [AAMG.141_HEST SNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
A 145.G5, TWIT et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
s NGS Vanis 210825
Zeliweger-Syndrom (ZWS): 1D084.00 EDTA B, heiprobe by syrihesis). JANG 013 Voranensoweret 250825 POR Gycler Hommerziller Kit 03062020 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 it ool Version 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs_060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSeq, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung!
AAMG-143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825




‘Autnahme flox.
Analy: (MeBgrofe) Untersuchungametsrial (Mart) Untersuchungstechnik Anwelsung/Version CEvertahren " “'“(‘L‘/D;lhmen Akkred/ ‘wissensahafuiche Vallal it
inderuneen
Primaro Zilendyskinesie mit oder oine Situs nversus (FCD, CILD); 10085.03 genomischo DNA, EDTABIu kuliviere Zellen, Speichelprabe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synhess), AMG.O13_Variantenbevertung 280825 PORCycler kommerziller Kit 04072024 | AAMGOL3,Variantenbevertung_280625
Pipelines varv 9.0c8.00b, vanvs® 1.22.0 / 822 0cB.080, NextSeq JSI Pl ToolVersion 5.3.0 Buid 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG.143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
an NGS Yords 21025
Herealtire sensarische und autonome Neuropathle (HSAN, HSN): ID086.02 EDTABIut, kult Il helprobe by synthesis), AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082! PCR-Cycler kommerzieller Kit 24.05.2024 | AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.08,00b, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSea S1 it Tool Version 5.3.0 Build 501 G138 At Seqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
Auinflamma{orsohe Erkrankungan, umfessends Disgnostkc ID0S7.05 genomischc DNA, EDTABIUL kullvieri Zellen, Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 17102024 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | -MG-014_Panelersellung_wissenschaliche_Validtat_170424.
SNV Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 [ALMG.141_HEST-SNPID_10022 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung! geandert
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
s NGS Vandis 210825
Poriodisone Flebersyndrom EDTA B, Heiprobe by synthesis), JANG 013 Voranensoweret 250825 PORGyer Hommerziller Kit 15102024 | AAMGO13 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8,00b, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSea S1 it ool Version 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 ALMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
Pankressikarzinom: 1D089.04 genomischc DNA, EDTABIUL kullvieri Zellen, Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 15052005 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 iot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung! geandert
AAMG.143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AALMG 144 NGS_TWIST_080323
G145 NGS Yords 210225
15050.04 EoTA B Heiprobe by synthesi), [AAMG.0L3 Variantenbewertung 28082 PORGyer Hommerziller Kit 03022025 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.08 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSea S1 ilot ool Version 5.3.0 Build 501 MG 138 Avtomatisere Sequenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 [AAMG.141_HEST-SNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! cin
G145 TWST et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
bt s Tt canaes
NGS Varvis 210825
[N +1D091.04 enomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis), AMG.OL5-voramensoventne_ 50855 PCRGycler Fommerzieler Kit 27122024 | AAMG-013 Variantenbewertung_280825
Pipciines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung Vanvs_060521 MiSea (lumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG.143_NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
an NGS Yords 210225
(DFNE): 0082.04 EoTA B i retproe by synthesis, JANG 013 Varanensovernt 250821 POR Gycler Hommerziller Kit 27122024 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 ilot ool Version 5.3.0 Build 501 G138 Aot Soqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschiche_Validtat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSea 500, Novasea 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
[AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
Baraet-Bledi-Syndrom (BBS): 1D093.02 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AA-MG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieler Kit 18112019 | AAMG013_Variantenbewertung_280825
22,0/ 1c9.068.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS! Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun g Vi 060521 MiSea (llmina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 [AMG.141_HEST-SNPID_10022 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung!
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
i NGS Vandis 210825
FoUsIDfweghssletbrung durch LDL-Mengar: 1009401 EDTA B, i Heiprobe by synthesis, JANG 013 Voranensowerent 250825 PoRycer Hommerziller Kit Paneiversion | MG O13_Variantenbewertung 280625
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.08 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 ilot ool Version 5:3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- gedndert | AAMG-014_Panclerstellung_wissenschafliche_Valigitst_170424
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 MG 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! 15032023
AAMG-143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
genomischc DNA, EDTABIUL kullvieri Zellen, Speichelprabe RS Captr v, Soquencng o ey [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 24022025 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 0c8.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS!Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschliche_Validtat_170424.
[ ——— AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG.143_NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
ALMG 144 NGS_TWIST_080323
G145 NGS Yords 210225
WDL-assozllerts Fotstafwechselsibrung: 1D096.01 EoTA B heiprobe by syrihesis). [AAMG 013 Variantenbewertung 28082 POR Gycler Hommerzieler Kit 04082022 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.068 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSeaq S1 it Tol Version 5.3.0 Build 501 MG 138 Avtomatisere Sequenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 A MG 141_HEST-SNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung!
G145 TWST somatsio 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
b1t s Tt canaes
NGS Varvis 210825
Siatinassodlerts Myopsthie: ID097.00 genomischc DNA, EDTABIUL kullvieri Zellen, Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). TANG 013 Voranensowerit 250825 PoRGyer hommerziller Kit 17102018 | AAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 MG 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG.143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
an NGS Yords 21025
(SRNS, NPHS) und (FS@S): 1D098.06 EDTABIut, kult helprobe by synthesis), AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082! PCR-Cycler kommerzieller Kit 08.01.2025 | AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSea S1 it ool Version 5.3.0 Build 501 G138 At Seqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst 170424,
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
Alport8ynrom (ATS): 10099.00 genomischc DNA, EDTABIUL kullvieri Zellen, Speichelprabe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 18042019 | AAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipciines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 4MG-138 et Sacn s Vi 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validtat_170424.
SNV Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 [AAMG.141_HEST-SNPID_10022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
i NGS Vandis 210825
Zystische Nierenerkrankungen, umfassende Diagnostik: ID100.09 EDTABIut, kult T helprobe by synthesis), AA-MG ma Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 03.01.2025 | AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.2.0,/ 1c9.08 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSea S1 ilot ool Version 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtat 170424,
SNV, Incer, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
Zapfen- und Zapfen-8tabohen-Dysirophie (COD, CORD): 1D101.03 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture =nncnmm ‘Sequencing by synthesis). (AAMG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler ‘kommerzieller Kit 01102024 | AAMG O13_Variantenbewertung_280825
Pipelines varv 0c8.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS1Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 MiSea (lumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaliche_Validtat_170424.
[ p——— AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG.143_NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
ALMG 144 NGS_TWIST_080323
G145 NGS Yords 21025
Morbus Stargara: (S7GD): D102.01 EDTA B, i Heiprobe by synthesis), AAMG 013 Variantenbewertung 28082 PoRGycer Hommerziller Kit 05112028 | AAMG L3 Variantenbovertung 260625
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.068,00b, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 it ool Version 5:3.0 Build 501 MG 138 Avtomatisere Sequenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 A G141 HEST-SNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
G 1455 TWST somatsior 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
kst s s canaes
NGS Varvis 210825
Glomervionegnrids: 1010301 genomischc DNA, EDTABIUL kullvieri Zellen, Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). JANG 013 Voranensowerit 250825 PoRGyder hommerziller Kit 03112021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pieiines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 1 iotTool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG.143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
an NGS Yords 210225
Thromuozyiopenls (THO): D104.03 EDTA B, heiprobe by syrihesis). JANG 013 Varanensovernt 25082 PoRycer Hommerziller Kit 14082024 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 ilot ool Version 5.3.0 Build 501 G138 At Seqtreverng Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
Restrikiive Kardlomyogathie (RCMD: 1D106.03 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AA-MG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieler Kit 10012025 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelnes varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSeaq 11 iot ool Version 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 MiSea (llmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 [AAMG.141_HEST SNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
A 145.G5, TWIT et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
s NGS Vanis 210825
Pit-Hopking Syndrom (FTHS): 1D106.00 EDTA B, heiprobe by syrihesis). JANG 013 Voranensoweret 250825 POR Gycler Hommerziller Kit 07082018 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 it ool Version 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs_060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSeq, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung!
AAMG-143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825




‘Autnahme flex.
Analy: (MeBgrofe) Untersuchungametsrial (Mart) Untersuchungstechnik Anwelsung/Version CEvertahren " “'“(‘L‘/D;lhmen Akkred/ ‘wissensahafuiche Vallal it
nerungen
Slok-Sinus-Syndrom (88): ID107.01 genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 16.02.2022 | AAMG-013_Variantenbewertung 280825
Pipciines vani 9.0c8.00b, vanvs® 1.22.0 / 822 0cB.080, NextSeq JSI Pl ToolVersion 5.3.0 Buid 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilmina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatsien 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vars 210525
@lykogenspslcherkrankhelt (3SD): ID108.01 EDTABIut, kult T helprobe by synthesis), AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082! PCR-Cycler kommerzieller Kit 08.11.2024 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschiche_Validtat 170424,
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Cutls lexa (ARCL, ADCL): ID109.03 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 17.11.2025 |AAMG-013 Variantenbewertung_280825
Piciines vanis® 1.22.0, c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAWG 138 Aot Seanzauserung Vs 060521 Miseq (ilumina) omne CE. Panehvrsion | AAMG-014_Paneclerstelung_wissenschaftiche_Validiat_170424
SNV Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 AL 141_HEST SNPID_1022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
SMD, SEMDY: 110,01 EDTA B, Heiprobe by synthesis), JANG 013 Voranensoweret 250825 POR Gycler Hommerziller Kit 05012020 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 ALMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
‘Adrenogenitales Syndrom (AGS, CAH): ID111.02 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AAMG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler ‘kommerzieller Kit 16102023 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 iot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG 138 Automatisierte_Sequenzauswertung Vanis_ 060521 Miseq (ilumina) omne CE. Paneivrsion | AAMG-014_Panelerstelung_wissenschaftiche_Validiat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AMG 144 NGS TWIST 080323
G145 G5 vans 210525
ALG8)y D112.00 EoTA B heiprobe by syrihesis). [AAMG.0L3 Variantenbewertung 28082 POR Gycler Hommerziller Kit 16062017 | AAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c8.080, NextSea 11 ot Too Version 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 ALG 141_HEST-SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G145 TWST et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Seckel-Gyndrom (SCKL): ID113.00 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). m MG ma,v.u.am;nngwmnyms PCR-Cycler kommerzieler Kit 14022020 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipciines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG 138 Automaisierte_Sequenzauswertung Varis_ 060521 Miseq (ilumina) omne CE. MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vans 210525
Wamoohromaloes (HFE): ID114.04 EoTA B i heiprobe by syrihesis). JANG 013 Varanensovernt 250821 PoRycer Rommerzeler Kit 08082023 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 G138 Aot Soqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSea 500, Novasea 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Osteoparose: ID116.02 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), |AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 01.08.2025 | AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
22,0/ 163,065,000, vanis® 1.22.0,/ 822 068080, NextSea JS1Pilt Tol Version 5.3.0 Buid 501 AAWG 138 Mot Seanzzuserung Vs 060521 Miseq (lumina) omne CE. Paneiversion | AAMG-014_Panelrstelung_wissenschaftiche_Validiat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AL 141_HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
Myokdonusepllepsie UME, FME): ID116.03 EDTABIUL kult T helprobe. by synthesis), AA-MG ma Variantenbewertung_280825 POR Cycler kommerzieler Kit 20052022 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- AMG.014_Panelerstelung.wissenschafticho_Validiat_170424
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 MG 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Stbrung der Geschigchisentwloklung (DSD): ID117.04 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture =nncnmm ‘Sequencing by synthesis). (AAMG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler ‘kommerzieller Kit 11112025 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pieiines vanis® 065,00, vanis® 1.22.0, 822 065080, NextSea JSI Pt Too Version 5.3.0 Buid 501 AAMG 138 Automaisierte_Sequenzauswerung Varis_ 060521 Miseq (lumina) omne CE. Panehvrsion | AAMG-014_Panelerstelung_wissenschaftiche_Validitat_170424
[ ——— AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS TWIST 080323
G145 G5 vars 210525
Coffin-Siris-8yndrom (CS6): 1D118.02 EoTA B heiprobe by syrihesis). [AAMG 013 Variantenbewertung 28082 PoRycer Rommerzeler Kit 2211202 | AAMGOL3 Varantenbovertung 260625
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 ALMG 141 HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
G145 TWST somatsio 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Thrombozyopsthie (BOPLT): 10418.01 Seromische DNA, EDTA-But, ultviere Zelen, Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). TANG 013 Voranensowerit 250825 PoRGyer hommerziller Kit 16:06:2021 | AAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 MG 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vars 210525
Pachyonyohla congenita (FC): 1D120.01 EDTA-Blut, kulti helprobe by synthesis), AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082¢ PCR-Cycler kommerzieller Kit 07.08.2019  [AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Emery-Drelfuss Muskeldyslrophie(EDMD): ID121.00 Geromische DNA, EDTA-But, ultviere Zelen, Speichalprabe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 03072017 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipciines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 4MG-138 et Sacn s Vi 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validtat_170424.
SNV Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 AL 141_HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
@lledergirtsimuskeldystrophle (LAMD, MDDAC): ID122.04 EDTABIut, kult Il helprobe by synthesis), AA-MG ma Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 14.01.2022 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c8.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung Vanvs 060521 MiSea (lumina) ohne CE- AAMG.014_Panelerstelung.wissenschafticho_Validiat_170424
SNV, Incer, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Muskeloriankungen mit HerzoetallIgung: 1D123.03 genomischc DNA, EDTABIUL kullvieri Zellen, Speichelprabe FES Caprs e, Seqvercg by sy AAMG 013 Varitenbevertung 280825 PORCycer Rommerzeler Kit 07112024 | AAMGOL3 Variantenbovertung_260625
Pipelines varv 0c8.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS1Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaliche_Validtat_170424.
[ p——— AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AMG 143 NGS_TWIST_automatisien 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS_TWIST 080323
G145 G5 vans 210525
waghnooatyle: ID124.00 EoTA B i heiprobe by syrihesis). [AAMG.013 Variantenbewertung 28082 POR Gycler Hommerziller Kit 22012021 | MAMGOL3 Variantenbevertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG 141_HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G 1455 TWST somatsior 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Ret-Syndrom (RTT) und Bhaliche Krankhelistiider: 1D125.01 Geromische DNA, EDTA.But, ultviere Zelen,Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). JANG 013 Voranensowerit 250825 PoRGyder hommerziller Kit 07022020 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pieiines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 1 iotTool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vans 210525
Hyperinsullnmisone Hypoglykmie (HHF): ID126.00 EDTABIUL kult helprobe by synthesis), AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082: POR Cycler kommerzieler Kit 06.07.2017 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtreverng Vo 050521 MiSea (lumina) ohne CE- AAMG.014_Panelerstelung. wissenschafticho.Validiat_170424
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Kabukl-8yndrom (KABUK): ID127.00 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AA-MG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieler Kit 07.08.2018 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Piclines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AANG 138 htamatserie Seanzauserung Vs 060521 Miseq (lumina) omne CE. AMG.014_Panelerstelung.wissenschafticho_Validiat_ 170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AL 141_HEST SNPID_1022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
A 145.G5, TWIT et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
Dysionie (DYT): 10128.08 EoTA B heiprobe by syrihesis). JANG 013 Voranensoweret 250825 PoRycer Rommerzeler Kit 20052028 | AAMG 013 Variantenbovertung 260625
Pielines vanis® 1.22.0, 1c6.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs_060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSeq, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS Vanis 210825
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ndorungen
Inteliektuelle Entwioklungssidrung und Mikrozephalle: ID120.02 genomische DNA, EDTA Blut, kultverte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synhess), AAMG.013 Variantenbevertung, 280825 PCRCycler kommerzeler it 06032023 | AMG.OL3 Variantenbowertung 280825
Pipelincs varv 69.065.00, varvis® 1.22.0,/ 832 068 080, NextSea JS! Plot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisier_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) ohne CE- Panciversion | AAMG-014._Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG 141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (llumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automatisierl 201122 NovaSeq 6000 (llumina)
k144 s T oscaze
i NGS Yords 21025
Kongenitales myasthenes Syndrom (CMS): ID130.00 EDTABIUL Kl i helprobe by synthess), AMGIT5-Voramensovertne 25085 PORGyer Hommerzieller Kit 26052021 | AAMGOL3 Variantenbevertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ fc9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 G138 At Seqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisier 291122 NovaSeq 6000 (llumina)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
131,03 genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speicheiprobe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). AAMG 013 Variantenbevertung, 280825 PCRCydler hommerzeler Kt 25022023 | AAMG 013 Variantenbewertung 280625
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 Niseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaliche_Validtat_170424.
SNV Indel., CNV-Analyse, MiSeg, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_HEST SNPID_19022 NextSea 500 (llumina), Kennzeichrung! geandert
M A4 NG T et 201422 NovaSeq 6000 (liumina)
k144 s T oscaze
v NGS Varvis 210825
Neuranale Ceroid-Lipofuszinase (CLN): 1D132.01 EDTABIUL Kl helprobe by synthesis), AMGOT5-Voramensoventne 50855 PORGyer Hommerziller Kit 07022020 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisierl 291122 NovaSeq 6000 (llumina)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Lissenzephalls (LIg): D133.00 genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speicheiprobe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 31082020 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisiere_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) ohne CE- AAMG.014 _Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG-141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (llumina), Kenzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST.automatisierl 291122 NovaSeq 6000 (liumina)
AAMG 144 _NGS_TWIST 080323
AMG145 NGS Yords 210225
Benigne neonsiale und Infantie Krsmpfantaile (BFNS, BFIS): ID134.01 EDTABIUL Kl helprobe by synthesis), (AAMG.013 Variantenbevertung, 26082 PORGyer Hommerziller Kit 15082019 | AAMGOL3 Variantenbeweriung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138 Automatiserte. Sequenzauiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG-141_HESTSNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
T e b T e s NovaSeq 6000 (llumina)
bt s Tt canaes
NGS Varvis 210825
mitEpllegsle Im 10135.00 genomische DNA, EDTA Biut, kulivierte Zellen, Speicheiprobe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). AMG.OL5-voramensoventne_ 50855 PCRCycler hommerziller Kit 08022018 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisier_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) ohne CE- AAMG.014 _Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG 141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (llumina), Kennzeichrung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisierl 201122 NovaSeq 6000 (liumina)
k144 s T oscaze
i NGS Yords 210225
Exiodermale Dysplasie (ECTD): 1D136.08 EDTABIUL Kl i heiprobe by synthess), JANG 013 Varanensovernt 250821 PCRCydler Hommerziller Kit 14082023 | AAMGOL3 Variantenbevertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ fc9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 G138 Aot Soqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSea 500, Novasea 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisier 291122 NovaSeq 6000 (llumina)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
AMG-145 NGS Varvis 210825
|Binegewebserkrankungen (EDS, MFS, LDS), umfassende Diagnostik: ID137.06 ‘genomische DNA, EDTABIut, kultvierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). ‘AAMG.013_Variantenbewertung_280825 PCR Cycler kommerzieiler Kit 17112025 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
220/ 109-0¢5.00b, varis® 1.22.0 / 832.0c8-080, NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun g Vi 060521 NiSeq (Ilumina) ohne CE- Panchversion | AAMG-014._Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG-141_HEST SNPID_19022 NextSea 500 (llumina), Kennzeichrung! geandert
M A4 NG T et 201422 NovaSeq 6000 (liumina)
k144 s T oscaze
v NGS Varvis 210825
Erythrozytose (ECYT): ID138.02 T i heiprobe by synthess), JANG 013 Voranensowerent 250825 PCRCydler Hommerziller Kit 11012021 | MAMGOL3 Variantenbevwertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisierl 291122 NovaSeq 6000 (liumina)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
AMG-145 NGS Varvis 210825
Nekuladysroghie (MD): 0139.03 genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speicheiprobe RS Captr v, Soquencng o ey [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PCRCycler hommerzeler Kt 07.102025 | AAMG 013 Variantenbewertung 280625
Pipelincs varvis® 06500, vanvis® 1.22.0,/ 832 068 080, NextSea JSi Pl Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisiere_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) ohne CE- Panciversion | AAMG-014._Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat_170424
[ ——— AAMG 141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (llumina), Kennzeichrung! geandert
AAMG-143_NGS_TWIST.automatisierl 291122 NovaSeq 6000 (liumina)
AAMG 144 _NGS_TWIST 080323
AMG145 NGS Yords 210225
Prosiatakarzinam: 1D140.03 T helprobe by synthess), [AAMG 013 Variantenbewertung 28082 PoRycer hommerzeler Kt 02022024 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSIPilot ToolVersion 5.3.0 uild 501 AAMG-138_Automatiserte. Sequenzauiwenungj/ami 060521 Niseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG-141_HESTSNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
T e b T e s NovaSeq 6000 (llumina)
b1t s Tt canaes
NGS Varvis 210825
PonkresUits (POTT): ID141.02 genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speicheiprobe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). TANG 013 Voranensowerit 250825 PoRGyer hommerziller Kit 10112020 | AAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisier_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) ohne CE- AAMG.014 _Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG 141 HEST SNPID_190225 NextSe 500 (llumina), Kennzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST.automatisierl 291122 NovaSeq 6000 (liumina)
k144 s T oscaze
i NGS Yords 21025
RuBinsteIn-TaybF8yndrom (RGTS): 1D142.01 EDTABIUL Kl helprobe by synthess), AMGIT5-Voramensovertne 25085 PCRCydler hommerzeler Kt 24072024 | AAMG 013 Variantenbewertung 280625
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 T Tt SR e MiSeq (Ilumina) ohne CE- Pancersion | AAMG-014_Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung! geandert
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisier 291122 NovaSeq 6000 (llumina)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
V8D, AVSD): 1D143.00 genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speicheiprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 14112019 | AAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1c9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 4MG-138 et Sacn s Vi 060521 Niseq (ilumina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validtat_170424.
SNV Indel., CNV-Analyse, MiSeg, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG 141 HESTSNPID_19022 NextSea 500 (llumina), Kennzeichrung!
M A4 NG T et 201422 NovaSeq 6000 (lumina)
k144 s T oscaze
v NGS Varvis 210825
FallocTelralogie (1P ID144.01 EDTABIUL Kl i helprobe by synthess), AMGOT5-Voramensoventng 50855 PORGyer Hommerzieller Kit 11052022 | MAMGOL3 Variantenbevertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ fc9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Incer, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisier 291122 NovaSeq 6000 (llumina)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Viszerale Heterotaxie (HTX): ID146.01 genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speicheiprobe S Captr v, Soquncng o ey AAMG 013 Variantenbevertung, 280825 PCRCydler hommerzeler Kt 05112022 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelincs varv 06500, vanvis® 1.22.0,/ 832 068 080, NextSea JS! Plot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisier_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) ohne CE- Panchversion | AAMG-014._Panelerstellung_wissenschaftiche,Validitat_170424
[ p——— AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (llumina), Kennzeichrung! geandert
AAMG-143_NGS_TWIST.automatisierl 291122 NovaSeq 6000 (llumina)
AAMG 144 _NGS_TWIST 080323
AAMG145 NGS Yords 21025
HyDoUIonose, nichTeyndromale Farm (HYFT): 1D146.01 EDTABIUL Kl i helprobe by synthesis), (AAMG.013 Variantenbevertung, 26082 PORGyer Hommerziller Kit 08102020 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138 Automatiserte. Sequenzauiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG-141_HESTSNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
T e b T e s NovaSeq 6000 (llumina)
kst s s canaes
NGS Varvis 210825
Progerie und Progeroide Synorom genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). AMGOL5-voramensoventng_ 50855 PCRCycler hommerzeler Kt Panchversion | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Niseq (ilumina) ohne CE- gedndert [ AAMG014_Panelerstellung._issenschaftiche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG 141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (llumina), Kennzeichnung! 06052024
AAMG 143 NGS_TWIST.automatisierl 201122 NovaSeq 6000 (liumina)
k144 s T oscaze
i NGS Yords 210225
Spastsane Fareplegle (374, HSF): 1D148.05 EDTA B, helprobe by synthesis), AMGIT5-Voramensovertne 25085 PoRycer hommerzeler Kt 29122025 | AAMG 013 Varantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501 G138 At Seqtreverng Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung! geandert
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisier 291122 NovaSeq 6000 (llumina)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
AMG-145 NGS Varvis 210825
Spelcherizanknelten mit Herzbetelligung: ID149.03 genomische DNA, EDTA Biut, kulivierte Zellen, Speicheiprobe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). AAMG 013 Variantenbevertung, 280825 PCRCycler hommerzeler Kt 07112024 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1c9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 NiSeq (Ilumina) ohne CE- Panchversion | AAMG-014._Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG-141_HEST SNPID_19022 NextSea 500 (llumina), Kennzeichrung! geandert
M AN T et 201422 NovaSeq 6000 (lumina)
k144 s T oscaze
v NGS Varvis 210825
Thromboghille (THPH): ID160.01 EDTA B, helprobe by synthess), AMGOT5-Veoramensoventne 50855 PCRCydler Hommerziller Kit 30012021 | AAMGOL3 Variantenbevertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ fc9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisiere_Sequenzauswertung Varvis_060521 Niseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSeq, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisier 291122 NovaSeq 6000 (liumina)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
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Selektive Zahnagenesie (STHAQ): ID161.02 genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 17.032022 | AAMG-013_Variantenbewertung 280825
Pipciines vani 9.0c8.00b, vanvs® 1.22.0 / 822 0cB.080, NextSeq JSI Pl ToolVersion 5.3.0 Buid 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilmina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatsien 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vars 210525
Spinale Muskelatrophle (SMA): ID162.03 EDTABIut, kult T helprobe by synthesis), AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082! PCR-Cycler kommerzieller Kit 24.11.2025 | AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Porahyre: 1D163.01 Geromische ONA, EDTA-But, ultviere Zelen,Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). AAMG 013 Varintenbevertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 11012021 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- AAMG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 AL 141_HEST SNPID_1022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
Wamopnilie: D164.01 EDTA B, Heiprobe by synthesis), JANG 013 Voranensoweret 250825 PoRGycer Rommerzeler Kit 27092028 | AAMG L3 Varantenbovertung_26025
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschiche_Validtat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 ALMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Weredliars namormagisone TeleangieKiasie (HHT): 1015501 Seromische DNA, EDTA-But, kultviere Zelen,Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 13012022 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 iot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AMG 144 NGS TWIST 080323
G145 G5 vans 210525
(BARTS): 1D166.01 EDTA B, Heiprobe by synthesi), AAMG 013 Varintenbewertung 28082 POR Gycler Hommerziller Kit 18112019 | AAMGOL3 Variantenbeveriung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c8.080, NextSea 11 ot Too Version 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 ALG 141_HEST-SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G145 TWST et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Alzhelmer-Krankhelt (AD): ID157.02 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), M MG uia,van.amenhewenun&zaoszs PCR-Cycler kommerzieller Kit 10.02.2021 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipciines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG 138 Automaisierte_Sequenzauswertung Varis_ 060521 Miseq (ilumina) omne CE. 27102025 [ AAMG.014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Valditat 170424
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! Panelversion
AMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc) geandert
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vans 210525
Ploryglum-Syndrom: ID168.01 EDTA B, i Heiprobe by synthesis, JANG 013 Varanensovernt 250821 POR Gycler Hommerziller Kit 21052021 | AAMGOL3 Variantenbeveriung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 G138 Aot Soqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSea 500, Novasea 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Intrahepatische Cholestase (FFIC): ID169.04 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), |AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 27.11.2023 | AA‘MG-013_Variantenbewertung_280825
22,0/ 163,065,000, vanis® 1.22.0,/ 822 068080, NextSea JS1Pilt Tol Version 5.3.0 Buid 501 AAWG 138 Mot Seanzzuserung Vs 060521 Miseq (lumina) omne CE. Paneivrsion | AAMG-014_Panelrstelung_wissenschaftiche_Validiat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AL 141_HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
Konobrunkale Hrzfehibildung (CTHM): ID160.02 EDTABIUL kult T helprobe. by synthesis), AA-MG ma Variantenbewertung_280825 POR Cycler kommerzieller Kit 25092025 | AAMG-O13_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung Vanvs 060521 MiSea (lumina) onne CE. Paneivrsion | AAMG-014_Panelrstelung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 MG 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Myoforliare Myopaths (FM): ID161.01 genomischc DNA, EDTABIUL kullvieri Zellen, Speichelprabe FES Caprs e, Seqvercg by syess) AAMG 013 Varintenbevertung 280825 POR Gycler hommerziller Kit 11032022 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 0c8.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS!Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilmina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
[ ——— AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS TWIST 080323
G145 G5 vars 210525
Neonataler Disbetes meliius: ID162.01 EDTA B, heiprobe by synthesis, AAMG 013 Varintenbewertung 28082 PoRycer Rommerzeler Kit 25102022 | AAMG L3 Varantenbovertung_260625
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 ALMG 141 HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
G145 TWST somatsio 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Ayp1eoMies hAmalylisoh-urdmisohes Syndrom (AHU: Seromische DNA, EDTA-But, ultviere Zelen, Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). TANG 013 Voranensowerit 250825 PoRGyer hommerziller Kit 20092023 | AAMGOL3 Variantenbovertung_260625
Piciines vanis® 1.22.0, c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 MG 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vars 210525
Achromatopsie (ACHM): 1D164.02 EDTABIut, kult helprobe by synthesis). AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082! PCR-Cycler kommerzieller Kit 02.10.2024 | AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilumina) onne CE. Paneiversion | AAMG-014_Panelrstelung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Horz-Hand-Syndrom: 1D165.01 Geromische DNA, EDTA-But, ultviere Zelen, Speichalprabe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesi). AAMG 013 Varintenbevertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 16052019 | AAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipciines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 4MG-138 et Sacn s Vi 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validtat_170424.
SNV Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 AL 141_HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
Polydaklylle, nicht-syndromale Form: ID166.02 EDTABIut, kult T helprobe by synthesis), AA-MG ma Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 04.02.2021 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c8.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung Vanvs 060521 MiSea (lumina) ohne CE- AAMG.014_Panelerstelung.wissenschafticho_Validiat_170424
SNV, Incer, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
CADASIL und CARASIL: ID167.00 Geromische ONA, EDTA-But, ultviere Zelen,Speichelprabe S Captr v, Soquncng o ey AAMG 013 Varitenbevertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 19022018 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varv 0c8.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS1Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
[ p——— AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatisien 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS_TWIST 080323
G145 G5 vans 210525
Pulmonale Surfactant-Staffwechselstdrung (SMD! EDTA-Blut, kulti Il helprobe by synthesis), | AA-MG-013_Variantenbewertung_28082" PCR-Cycler kommerzieller Kit 14.01.2021 | AAMG-013_Variantenbewertung_ 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 ALWG138_Avtomaisierte. Sequenzauiwenuﬂgj/smi 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG 141_HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G 1455 TWST somatsior 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Holoprosenzephalle (HPE): 1169.02 Geromische DNA, EDTA.But, ultviere Zelen,Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). JANG 013 Voranensowerit 250825 PoRGyder hommerziller Kit 31082020 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pieiines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 1 iotTool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vans 210525
W) D170.06 EoTA B heiprobe by syrihesis). JANG 013 Varanensovernt 25082 PoRycer Rommerzeler Kit 15042005 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtreverng Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst 170424,
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
1D171.00 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), |AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 08.02.2018  |AAMG-013 Variantenbewertung_280825
Piclines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AANG 138 htamatserie Seanzauserung Vs 060521 Miseq (lumina) omne CE. AMG.014_Panelerstelung.wissenschafticho_Validiat_ 170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AL 141_HEST SNPID_1022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
A 145.G5, TWIT et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
Stoffwechselstdrung mit Epliepsie Im Schul- und Jugendaiter: ID172.00 EDTA-Blut, kulti helprobe by synthesis), AA-MG ma Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 07.02.2018 | AAMG-013 Variantenbewertung_280825
Pielines vanis® 1.22.0, 1c6.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs_060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSeq, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS Vanis 210825
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Schizenzephalle: ID173.00 genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 31.082020 | AAMG-013_Variantenbewertung 280825
Pipciines vani 9.0c8.00b, vanvs® 1.22.0 / 822 0cB.080, NextSeq JSI Pl ToolVersion 5.3.0 Buid 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilmina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatsien 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vars 210525
@orlin-Syndrom (BCNS) und &hnilche Krankheltsbilder: ID174.02 EDTABIut, kult T helprobe by synthesis), AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082! PCR-Cycler kommerzieller Kit 28.07.2025 | AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Abinismus, umfassende Diagnosti: ID176.05 genomischc DNA, EDTABIUL kullvieri Zellen, Speichelprabe NGS (Capture enrchment Sequencing by synthess). AAMG 013 Varintenbevertung 280825 PORCycer Rommerzeler Kit 04102023 | AAMG L3 Variantenbovertung_260625
Piciines vanis® 1.22.0, c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelerstellung_wissenschaiche_Validitat_170424.
SNV Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 AL 141_HEST SNPID_1022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
Poymikzogyre: 1D176.01 EDTA B, Heiprobe by synthesis), JANG 013 Voranensoweret 250825 POR Gycler Hommerziller Kit 01092020 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 ALMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Morbus Hirschsprung (HSCF ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AA-MG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieler Kit 05.08.2022 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 iot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AMG 144 NGS TWIST 080323
G145 G5 vans 210525
(WWS, MDDGAY: 1017800 EoTA B heiprobe by syrihesis). [AAMG.0L3 Variantenbewertung 28082 POR Gycler Hommerziller Kit 27112019 | AAMGOL3 Variantenbevertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c8.080, NextSea 11 ot Too Version 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 ALG 141_HEST-SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G145 TWST et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Muskeldystrophle-Dystroglykanopathle (MDDQ): 1D179.00 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). m MG ma,v.u.am;nngwmnyms PCR-Cycler kommerzieler Kit 09.01.2020 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipciines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG 138 Automaisierte_Sequenzauswertung Varis_ 060521 Miseq (ilumina) omne CE. AMG.014_Panelerstelung.wissenschafticho.Validiat_ 170424
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vans 210525
Neuranale MgraUonssi@rungen, umfossends Diagnoedic ID160.01 EDTA B, i Heiprobe by synthesis, JANG 013 Varanensovernt 250821 PoRycer Rommerzeler Kit 16052023 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 G138 Aot Soqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSea 500, Novasea 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 G5 vars 210525
&l ID181.01 EDTABIut, kul helprobe by synthesis). |AA-MG-013_Variantenbewertung_28082! PCR-Cycler kommerzieller Kit 28.07.2023 | AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
1,220, 1c9.068,00b, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 ilot ol Version 5.3.0 Build 501 ALWG138_Avtomaisierte. SNMWMMUM 060521 Miseq (ilumina) onne CE. AAMG.014_Panelerstelung.wissenschafticho_Validiat_170424
SNV, Incer, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AL 141_HEST-SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G 145,05, TWST somatsio 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Dysgenesie des vorderen Augensegmentss (ASGD): 1D182.03 EDTA Biut, kult T helprobe. by synthesis), AA-MG ma Variantenbewertung_280825 POR Cycler ‘kommerzieller Kit 27092024 | AAMG 013 _Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung Vanvs 060521 MiSea (lumina) onne CE. Paneiversion | AAMG-014_Panelrstelung_wissenschafticho_Validiat_170424
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 MG 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Adiposiias: 10163.03 Geromische ONA, EDTA-But, ultviere Zelen,Speichelprabe. RS Captr v, Soquencng o ey [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 POR Gycler Rommerzeler Kit 17052024 | MG OT3 Variantenbewertung 280625
Pipelines varvis® 0c8.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS!Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaliche_Validtat_170424.
[ ——— AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS TWIST 080323
G145 G5 vars 210525
Eaisodisahe Alzxe (EA): ID184.02 EoTA B heiprobe by syrihesis). [AAMG 013 Variantenbewertung 28082 POR Gycler Hommerzieler Kit 12102020 | AAMGOL3 Variantenbevertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 ALMG 141 HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G145 TWST somatsio 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Kanganitales zontrales HypovertlaUonseyndrom (GOHS): 1D185.01 Seromische DNA, EDTA-But, ultviere Zelen, Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). TANG 013 Voranensowerit 250825 PoRGyer hommerziller Kit 29072024 | AAMG L3 Variantenbovertung_260625
Piciines vanis® 1.22.0, c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 MG 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vars 210525
Altersbedingte Makuladegeneration (AMD, ARMD): ID186.00 EDTABIut, kult helprobe by synthesis), AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082¢ PCR-Cycler kommerzieller Kit 14.05.2020 | AAMG-013_Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Lebersche kangsniials Amauross (LCA): 1D187.01 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AAMG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieler Kit 10032020 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipciines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AANG 138 ot Seanzzuserung Vs 060521 Miseq (lumina) omne CE. AMG.014_Panelertelung.wissenschafticho_Validiat_ 170424
SNV Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 AL 141_HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
Mandibulofaziale Dysostase (MFD): ID188.01 EDTABIut, kult T helprobe by synthesis), AA-MG ma Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 31.07.2020 | AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c8.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 AAMG 138 Automaisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Miseq (ilumina) onne CE. AAMG.014_Panelerstelung.wissenschafticho_Validiat_170424
SNV, Incer, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Geromische ONA, EDTA-But, ultviere Zelen,Speichelprabe S Captr v, Soquncng o ey AAMG 013 Varitenbevertung 280825 POR Gycler Rommerzeler Kit 22102025 | AAMGOL3 Variantenbovertung_260625
Pipelines varv 0c8.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS1Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | AAMG-014_Panclsrstellung_wissenschafliche_Valigitst_170424
[ p——— AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatisien 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS_TWIST 080323
G145 G5 vans 210525
Symaromale SonwemIgkal, umiassende Diagnosili: ID190.01 EoTA B i Heiprobe by syrihesis). [AAMG.013 Variantenbewertung 28082 PORGyer Hommerziller Kit 14042020 | AAMGOL3 Variantenbevertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG 141_HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G 1455 TWST somatsior 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Homocystinure: 1D191.01 Geromische DNA, EDTA.But, ultviere Zelen,Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). JANG 013 Voranensowerit 250825 PoRGyder hommerziller Kit 28012021 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pieiines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 1 iotTool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vans 210525
Nanriiohs Infori AL, umiassende Diagnosdlk: 1D192.07 EDTA B, Heiprobe by synthesi), JANG 013 Varanensovernt 25082 PoRycer Rommerzeler Kit 15042005 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtreverng Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst 170424,
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Kutanes mallgnes Melanom (CMM): 1D193.01 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AA-MG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieler Kit 17022021 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Piclines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AANG 138 htamatserie Seanzauserung Vs 060521 Miseq (lumina) omne CE. AMG.014_Panelerstelung.wissenschafticho_Validiat_ 170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AL 141_HEST SNPID_1022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
A 145.G5, TWIT et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
Nartar-Syndrom und Shallone Krankhelisbiiger: ID194.06 EDTA B, Heiprobe by synthesis, JANG 013 Voranensoweret 250825 PoRycer Rommerzeler Kit 15112025 | MMGOT3 Variantenbewertung 280825
Pielines vanis® 1.22.0, 1c6.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs_060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSeq, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS Vanis 210825




‘Autnahme flox.
Analy: (MeBgrofe) Untersuchungametsrial (Mart) Untersuchungstechnik Anwelsung/Version CEvertahren " “'“(‘L‘/D;lhmen Akkred/ ‘wissensahafuiche Vallal it
inderuneen
Essentleller Tremor (ETM): ID195.01 genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 08.01.2020  AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines varv 9.0c8.00b, vanvs® 1.22.0 / 822 0cB.080, NextSeq JSI Pl ToolVersion 5.3.0 Buid 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 NiSeq (llumina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 ALMG.141_HEST-SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG.143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
an NGS Yords 21025
| Distate Arinrogryposis (DA): 1D196.02 EDTABIUL, kull T helprobe by synthesis). AMGIT5-Voramensovertne 25085 POR Cycler Kommerzieler Kit 25.04.2022 | ARMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ fc9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 G138 At Seqtrenvering Vo 050521 MiSeq (llumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 ALMG141_HEST-SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
Letales kongeniisles Koniraktursyndrom (LCCS): ID197.00 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AAMG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieler Kit 27112019 | AAMG013_Variantenbewertung_280825
Pipelnes varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea 11 iot Tol Version 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 MiSea (llmina) ohne CE- AAMG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV Indel., CNV-Analyse, MiSeg, NextSeq 500, NovaSeq 6000 [ALMG.141_HEST-SNPID_10022 NextSeq 500 (lumina), Kenzeichnung!
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
s NGS Vandis 210825
Exidermalyeis bullosa (EB): 1D198.02 EDTA B, heiprobe by synthesis), JANG 013 Voranensoweret 250825 PoRGycer Hommerziller Kit 04102023 | AAMG 013 Variantenbewertung_280825.
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8,00b, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSea S1 it ool Version 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 MiSeq (llumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 ALMG141_HEST-SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210825
Nemalin-Myogaihie (NEM): 1D199.00 genomischc DNA, EDTABIUL kullvieri Zellen, Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PCRCycler hommerziller Kit 30102019 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipelnes varvis® 1.22.0 / 1c9.0c800b, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSeaq 11 ilot ol Version 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 NiSeq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 ALMG.141_HEST-SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kenzeichnung!
AAMG.143 NGS_TWIST_automaisiert 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AALMG 144 NGS_TWIST_080323
a1 145 NGS Yords 210225
1020001 EDTA B, heiprobe by synthesi), [AAMG.0L3 Variantenbewertung 28082 PCRCydler Hommerziller Kit 21062021 | AAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.08 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSea S1 ilot ool Version 5.3.0 Build 501 ALWG138_Avtomaisierte. Smuenzauiwenungjami 060521 MiSeq (llumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 [AAMG.141_HEST-SNPID_19022 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
G145 TWST et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)

BT e
NGS Varvis 210825

Mulllple epiphysére Dysplasie (EDMD: 1D202.02 EDTABIUL, kull i helprobe oy synthesis). AMGOT5-Voranensoventne 50855 PCRGycler Fommerzieler Kit 04.08.2022 | ARMG-O13 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung. Varvis_060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
[AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
[AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvis 21085
‘Soharazylose (SPH) und Ellgtozytase (EL): 1D203.01 ‘Eenomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthess), AAMG013 Variantenbevertung 280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 27012021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG:141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSea 6000 (Ilumina)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
AAMG 145 NS Vonis 210825
und 1D204.04 EDTABIUL, kull helprobe by synthesis). (AAMG 013 Variantenbevertung_28082: PCRGycler Fommerzieler Kit 14062021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
1220/ 69.08.00b, varvis® 1.22.0,/ 8a2.0c8-080, NextSeq JS1 Pilot Too Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisicri. saqummwmnum . 060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG-141_ HESTSNPID_19022: NextSeq 500 (Ilumina), Kennzeichnung!
T e b T e s NovaSeq 6000 (Ilumina)

TN o0z
NGS Varvis 210825

Medulloiasion (DB): 10205.02 ‘enomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AMG.OL5-Voramensoventng_ 50855 PCRGycler Fommerzieler Kit 19012022 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c800b, vanvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG:141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSea 6000 (Ilumina)
144G wsT_oe0azs
i NGS Vonis 210825
Katarait (CTRCT): 10206.01 EDTABIUL, kull helprobe by synthesis). AMGIT5-Voramensovertng 25085 PCRGycler Fommerzieler Kit 29042020 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 T Tt SR e Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
[AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
[AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvis 210825
Kigpel-Feil-Syndrom (KF): 10207.00 ‘genomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 05.07.2018 | ARMG.013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 MG 138 AtomatsertSexuenzasverung Ve, 000521 Miseq (llumina) e CE- AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 [AAMG-141_ HESTSNPID_19022: NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
M A4 NG T et 201422 NovaSea 6000 (Ilumina)
144 G5 wsT_oe0azs
i NGS Varvis 210805
Egllepsle, fokal Fo: ID208.01 EDTABIUL, kull i helprobe by synthesis). AMGOT5-Voramensoventne 50855 PCRGycler Fommerzieler Kit 08.08.2019 | ARMG-013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSe IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung. Varvis_ 060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
[AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
AMG-145 NGS Varvis 210825
Amyotrophe Lateraisklerose (ALS); 1020904 enomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe G5 Gaptars et Secuercn by s, AAMG013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 08.07.2025 | AAMG-013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 0c8.00b, varvis® 1.22.0,/ 8a2.0c8-080, NextSeq JS! Pilot Toal Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) ohne CE- Panelversion | AAMG.014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424
o e, o e, Wi NotSoq 500 Nva5oq 000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSea 6000 (Ilumina)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
AAMG 145 NS Vonis 210825
Neurafibromatose (NF): 10210.00 EDTABIUL, kull helprobe by synthesis). (AAMG.013 Variantenbevertung_28082: PCRGycler Fommerzieler Kit 05.07.2018 | ARMG-013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisiert. Sequenzauiwenungj/ami 060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_19022: NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
T e b T e s NovaSeq 6000 (Ilumina)
TN v o0z
NGS Varvis 21085
Washstumshormonmangsl (1GHD, CFH enomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AMGOL5-voramensoventng_ 50855 PCRGycler Fommerzieler Kit 02,02.2022 | ARMG.O13 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c800b, vanvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSea 6000 (Ilumina)
144G wsT_oe0azs
i NS Vonis 210825
Kanganitale Myopathle (CMYF: 10212.02 EDTABIUL, kull helprobe by synthesis). AMGIT5-Voramensovertne 25085 PCRCycler Fommerzieler Kit 19062024 | ARMG.O13 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 T Tt SR e Miseq (llumina) ohne CE- Paneiversion | AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
[AAMG-144_NGS_TWIST_080323
AMG-145 NGS Varvis 210825
Spinozerebelldre Alsxie, aulosomal-rezessiv (SCAR, SCAT enomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 10032024 | ARMG.O13 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, vanvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 MG 138 AtomatserSequenzasverung Vars. 060521 Miseq (llumina) ohne CE- Panelversion | AAMG.014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 [AAMG141_ HESTSNPID_19022: NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung! geandert
M A4 NG T et 201422 NovaSea 6000 (Ilumina)
144G wsT_oe0azs
i NGS Varvis 210805
3MSymdrom (3M): 10214.00 T i helprobe by synthesis). AMGOT5-Voramensoventne 50855 PCRGycler Fommerzieler Kit 07.08.2018 | ARMG-013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung. Varvis_060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (Ilumina), Kennzeichnung!
[AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSea 6000 (Ilumina)
[AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvis 210825
Fa-8yndrom (FaS): 10215.00 enomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe G5 Gaptars et Secuercn by s, AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 12022020 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varv 0c8.00b, varvis® 1.22.0,/ 8a2.0c8-080, NextSeq JS! Pilot Toal Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat_ 170424
o e, o e, Wi NotSoq 500 Nva5oq 00 AAMG:141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSea 6000 (Ilumina)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
AAMG 145 NS Vonis 210825
Hyperekplexle (HKFX!: 10216.00 EDTABIUL, kull i helprobe by synthesis). (AAMG 013 Variantenbevertung_28082: PCRGycler Fommerzieler Kit 27122019 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSe IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisieri. saqummwmnum . 060521 Miseq (llumina) ohne CE- AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG:141_ HESTSNPID_19022: NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
T e b T e e NovaSeq 6000 (Ilumina)

TN v o0z
NGS Varvis 210825

lohthyose: I0217.01 genomische DNA, EDTABIut, kultvierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis). G013 Varstenbavertng 250625 PCR Cycler Kommerzieier Kit 11022021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® / 168.08.00, varvis® 1.22.0 / 8a2.0¢8-080, NextSeq JS! Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (Ilumina) ohne Ce- AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV, Indel., CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_HEST SNPID_180225. NextSeq 500 (Ilumina), Kennzeichnung!
A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (llumina)

AAMG-144_NGS_TWIST_080323
A G.145. NGS Varvis 210825




‘Aufnahme flex.
Anslyt (MeBgroge) Untersuchungameterial (Mart) Untersuchungstachnik Anwelsung/Version CEVertahren '™ flaus Verfahren Aed, wissensahafUiohe Vallaltit
indorungen
Brashydakylle (BD): ID218.02 genomische DNA, EDTA Blut, kult helprobe NG by synthesis), [ALMGOL3 Variantenbewertun 5 PORCycler kommerziller Kit 13092021 | AAMGO13 Varianenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) e CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisierl 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Zorebellare Dyagenesie, ¥ahromosamal: ID219.00 genomische DNA, EDTA Biut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). AAMG 013 Variantenbevertung, 280825 PoRGyer hommerziller Kit 04102018 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung Vanvs_060521 Niseq (ilumina) e CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG-141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (llumina), Kenzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisierl 201122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 _NGS_TWIST 080323
AMG145 NGS Yords 210225
Sohidorusenkarzinam: 1220.02 T heiprobe by synthess), [AAMG.0L3 Variantenbewertung 28082 PoRycer hommerzeler Kt 19062024 | AAMG 0L Variantenbowertung_ 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138 Automatiserte. SNuenzauiwenungJ/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst 170424,
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG-141_HEST SNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung! dert
T e b T e s NoveSeq 6000 (llumina)
bt s Tt canaes
NGS Varvis 210825
Hydrozeghalus: 1D221.08 genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speicheiprobe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). JANG 013 Voranensowerit 250825 PoRGyer hommerziller Kit 24012021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipeines varv 9.0c8.00b, vanvs® 1.22.0,/ 8a2.0cB.080, NextSeq JSI Pl ToolVersion 5.3.0 Buid 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Niseq (ilumina) e CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG 141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (llumina), Kenzeichnung! geandert
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisierl 201122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
i NGS Yords 210225
@lukokorlkolo-Mange! (aCCD): 10222.00 EDTA B, i helprobe by synthesis, AMGIT5-Voramensovertne 25085 PoRycer hommerzeler Kt 08022021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSIPilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 G158 At Soqarevering Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSea 500, Novasea 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung! geandert
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Sankome, umfossende Diagnosuk: 10223.02 EDTA Bl Speichelprobe GS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). AAMG 013 Variantenbevertung, 280825 PoRCycer hommerzeler Kt 25042024 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 NiSeq (Ilumina) ohne CE- Panclversion | AAMG.014_Panclerstellung_wissenschaftiche.Validitst_170424
SNV Indel., CNV-Analyse, MiSeg, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG 141 HESTSNPID_ NextSea 500 (llumina), ennzeichnung! geandert
M A4 NG T et 201422 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
v NGS Varvis 210825
Waniosynostose (CRS): 10224,00 EDTABIUL Kl i helprobe by synthess), JANG 013 Voranensoweret 250825 PORGyer Hommerzieler Kit 03022015 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ fc9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) e CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Cosnzym-Q10-Mengs! (COQL0D): 1226.01 genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speicheiprobe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 02022021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Niseq (ilumina) e CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG-141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (llumina), Kenzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST.automatisierl 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
AAMG145 NGS Yords 21025
tromatumor @I1ST) 10226.00 EDTA B, helprobe by synthess), [AAMG.013 Variantenbewertung 28082 PCRCydler Hommerzie 28022019 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280625
1.22.0, f£3.068.00b, varvis® 1.22.0 / 82.0¢5.080, NextSeaq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138 Automatiserte. Sequenzauiwenungj/aw . 060521 MiSeq (Ilumina) ohne CE- AAMG.014._Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV, Incer, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG-141_HEST SNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
T e b T e s NoveSeq 6000 (lluminc)
bt s Tt canaes
NGS Varvis 210825
Spondylokostale Dysosiose (SCD0): 1D227.00 genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speicheiprobe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). JANG 013 Voranensowerit 250825 PoRGyer hommerziller Kit 28022019 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisier_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) e CE AAMG.014 _Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG 141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (llumina), Kenzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST.automatisierl 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
i NGS Yords 21025
Spastsane Ataxie (SPAX): 10228.00 EDTA B, helprobe by synthesis), JANG 013 Varanensovern 25082 PORGyer Hommerziller Kit 05082019 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 G138 At Seqtrevering Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG.014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Niero 10225.08 genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speicheiprobe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). AAMG 013 Variantenbevertung, 280825 PoRGyer hommerziller Kit 02112021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 Niseq (ilumina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV Indel., CNV-Analyse, MiSeg, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG 141 HESTSNPID_ NextSea 500 (llumina), ennzeichnung!
M A4 NG T et 201422 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
v NGS Varvis 210825
Walll-Maronesan-Syndrom (WNS): 10230.00 EDTABIUL Kl i helprobe by synthesis), JANG 013 Voranensoweret 250825 PCRCydler Hommerziller Kit 1103.2019 | MAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) e CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisierl 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
AMG-145 NGS Varvis 210825
[Nisrensteine und Nephrokaizinase: 10231.05 enomische DNA, EDTA Blut, kulivierte Zellen, Speichelprobe GS Capurs crichment,Sequenang by sy AAMG013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 30.08.2025 | AAMG-013 Variantenbewertung_280825.
Pipelincs varvis® 0c8.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS1Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisier_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) hne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschliche_Validtat_170424.
Sl O A, WS, e 500 o500 6000 AAMG 141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (llumina), Kennzeichrung! geandert
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisierl 201122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
AMG145 NGS Yords 210225
Ameloganesis Imperfecta (A): 10232.01 EDTA B, helprobe by synthesi), (AAMG.013 Variantenbevertung, 26082 PCRCydler Hommerziller Kit 30072020 | AAMGO13 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138 Automatiserte. SNuenzauiwenungJ/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSea 500, Novaseaq 6000 AAMG-141_HEST SNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
T e b T e s NoveSeq 6000 (lluminc)
b1t s Tt canaes
NGS Varvis 210825
ShortQT-Synarom (SQ7): 10233.01 genomische DNA, EDTA Biut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). AMGOL5-voramensoventng_ 50855 PoRGyer hommerziller Kit 22052023 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisier_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) e CE Panciversion | AAMG-014_Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG-141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (llumina), Kenzeichnung! geandert
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisierl 201122 NoveSeq 6000 (lluminc)
k144 s T oscaze
i NGS Yords 210225
G 10234.02 EDTA B, helprobe by synthesis, AMGIT5-Voramensovertne 25085 PORGyer Hommerziller Kit 25062021 | AAMGOL3 Variantenbevertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ fc9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSIPilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 G138 Aot Seqtrevering Vo 050521 Niseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
AMG-145 NGS Varvis 210825
Epliepsio , GEFS4); 10236.03 genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speicheiprobe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer hommerzeler Kt 05032025 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 4MG-138 et Sacn s Vi 060521 Niseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | -MG-014_Panelersellung_wissenschaliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG 141 HESTSNPID_ NextSe 500 (llumina), ennzeichnung! geandert
M A4 NG T et 201422 NoveSeq 6000 (lluminc)
hc 144 s T oscaze
v NGS Varvis 210825
Soinazerevellare Alsxie, autosomal-dominant (SCA, ADCA): 1D236.03 T i helprobe by synthesis, JANG 013 Voranensoweret 250825 PORGyer Hommerziller Kit 13062024 | AAMG 0L Variantenbowertung_ 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.068 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 it Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisiere_Sequenzauswertung Varvis_060521 MiSeq (Ilumina) e CE- Panclversion | AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche,Validitat_170424
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichrung! geandert
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Niont-gyndromale SohwernBrigkelt, umfassende Diagnosiic ID237.03 genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speicheiprobe RS Captr v, Soquencng o ey AAMG 013 Variantenbevertung, 280825 PoRGyer hommerziller Kit 27122024 | PAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipeines varv 0c8.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS1Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Niseq (ilumina) e CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
.l O Ay, S, e 500 o500 6000 AAMG-141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (llumina), Kennzeichrung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automatisierl 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 _NGS_TWIST 080323
AMG145 NGS Yords 21025
Viszerale Neuropathien und Myopathien, umiassend Diagnosilic 1D238.02 EDTA B, i helprobe by synthess), [AAMG 013 Variantenbewertung 28082 PORGyer Hommerziller Kit 04082022 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138 Automatiserte. SNuenzauiwenungJaN . 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- G014 Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG-141_HEST SNPID_19022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
T e b T e e NoveSeq 6000 (lluminc)
st s T canaes
NGS Varvis 210825
Stbrung dor Oazyten-, Zygoten- und Embryonenrelfung (OZEMAY: 10239.03 genomische DNA, EDTA Biut, kufivierte Zellen, Speicheiprobe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). JANG 013 Voranensowerit 250825 PoRGyer hommerziller Kit 15042025 | AAMGOL3 Variantenbowertung_ 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisiere_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) e CE Panchversion | AAMG-014._Panelerstellung_wissenschaftiche,Validitat_170424
SNV Indel., CNV-Analyse, MiSeg, NextSeq 500, NovaSeq 6000 [AAMG. 141 _HEST SNPiD_12 NextSea 500 (llumina), Kennzeichrung! geandert
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A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
AAMG-144_NGS_TWIST_080323

A G.145. NGS Varvis 210825

NovaSeq 6000 (llumina)




‘Autnahme flex.
Anslyt (MeBgroge) Untersuchungameterial (Mart) Untersuchungstachnik Anwelsung/Version CEVertahren '™ flaus Verfahren Aed, wissensahafUiohe Vallaltit
nderungen
Hyer-IgE-Syndrom mit rekurrenten Infektionen (HIES): 1D240.01 genomische DNA, EDTA-Blut, kulti helprobe NG by synthesis), | AA-MG-013_Variantenbewertung 5 PCR-Cycler kommerzieller Kit 10.11.2023 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Piplines vanis® 1.22.0, 1c6.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c8.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 AAMG 138 Automaisierte_Sequenzauswertung Varis_ 00521 MiSea (lumina) e CE- Paneivrsion | AAMG-014_Panelrstelung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AL 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
3-Methylglutaconazidurle (MACA): 1D249,01 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AAMG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler ‘kommerzieller Kit 29112023 | AAMG O13_Variantenbewertung_280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG 138 Automatisierte_Sequenzauswertung Varis_ 060521 Miseq (lumina) e CE- Paneivrsion | AAMG-014_Panelerstelung_wissenschaftiche_Validiat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS_TWIST 080323
G145 G5 vars 210525
wa 1026001 EDTA B, Heiprobe by synthesis, AAMG 013 Varintenbewertung 28082 PoRycer Rommerzeler Kit 01052023 | AAMG 013 Variantenbovertung_260625
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AAMG 141 HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! dert
G 1455 TWST somatsior 251122 NoveSeq 6000 (llumina)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Galiowsy: Mowat-Gyndrom (QAMOS): 1025101 Geromische ONA, EDTA-But, ultviere Zelen,Speichelprabe. NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). JANG 013 Voranensowerit 250825 PoRGyer hommerziller Kit 23082023 | AAMGOL3 Varantenbovertung_ 260625
Pipciines vani 69-0c8,005, vanis® 1.22.0/ 832.05.080, NextSea 11 ilotTool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG 138 Automaisierte_Sequenzauswertung Varis_ 060521 Miseq (lumina) e Paneiversion | AAMG-014_Panelrstelung_wissenschaftiche_Validiat_170424
. Indel, CNV-Analyse, MiSeq, Next ALMG 141 HEST-SNPID_190225 Jnex geandert
Synaromale konganilale Herzlehier: 10252.02 EDTA B, Heiprobe G by synhesi), AANGO13 Variantenbewertung 280625 PORCycler Hommerzillr Kit 10112022 | MMGOT3 Variantenbewertung 280825
Piplines vanis® 1.22.0, 1c8.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 158 et Saieia et Vo 090521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSea 500, Novaseaq 6000 AAMG 141_HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! dert
MG 14505, TWST somatsio 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Poriodisone Poralyss: 1026300 Geromische ONA, EDTA-But, ultviere Zelen,Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). JANG 013 Voranensowerint 250825 PoRGyer hommerziller Kit 26112020 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipeines varv 9.0c8.00b, vanvs® 1.22.0,/ 8a2.0cB.080, NextSeq JSI Pl ToolVersion 5.3.0 Buid 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilumina) e CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vars 210525
Disiale molorische Neurogathie (HMN, DSMAY: 10264.01 EDTA B, i Heiprobe by synthesis, JANG 013 Varanensoverant 25082 PoRycer Rommerzeler Kit 15042024 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqarenverng Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschiche_Validtat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 MG 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Geromische ONA, EDTA-But, ultviere Zelen,Speichelprabe. NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). AAMG 013 Varintenbevertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 20012020 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validtat_170424.
SN Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 MG 141_HEST SNPID_ NextSea 500 (lumina), ennzeichnung!
G 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
BMD): ID256.00 EDTABIut, kul helprobe by synthesis). AA-MG ma Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 30.12.2025 | AA-MG-013_Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c8.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 AAMG 138 Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 00521 Miseq (ilumina) o CE- AMG.014_Panelerstelung. wissenschafticho_Validiat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
G5 vars 210525
Zenizonuldedre Myogatnie (GNMJ: 10257.00 EDTA B i Heiprobe by synthesis), JANG 013 Varanensoverane 25082 POR Gycler Hommerziller Kit 20012020 | AAMGOL3 Variantenbevertung 280825
Piplines vanis® 1.22.0, 1c9.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c8.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtreverng Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Geromische DNA, EDTA-But, kultviere Zelen,Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). AAMG 013 Varintenbevertung 280825 PoRGyder hommerziller Kit 30052021 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 4MG-138 et Sacn s Vi 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 MG 141_HEST SNPID_ NextSea 500 (lumina), ennzeichnung!
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
i NGS vanis 210825
Adams-Otiver-Syndrom (A0S): ID259.00 EDTABIut, kul T helprobe by synthesis), AA-MG ma Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 19.11.2019 | AA-MG-013_Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) e CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AL 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Lungenkarzinam: 1260.02 Geromische ONA, EDTA-But, ultviere Zelen,Speichelprabe NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). AAMG 013 Varintenbevertung 280825 PoRGyer hommerziller Kit 12122020 | PAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilumina) e CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS_TWIST 080323
G145 G5 vars 210525
Fughs-Endathelysirophie (FECD): ID261.00 EDTA B, Heiprobe by syrihesis). [AAMG.0L3 Variantenbewertung 28082 PORGyer Hommerziller Kit 28012020 | AAMGOL3 Variantenbevertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzauiwenungj/aw . 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AL 141_HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G145 TWST somatsio 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Hyperalzamie: ID262.00 Geromische ONA, EDTA-But, ultviere Zelen,Speichelprabe. NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). JANG 013 Voranensowert 250825 PoRGyer hommerziller Kit 15012020 | MAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 1 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilmina) e CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automatsien 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e G5 vans 210525
Anaphinaimie und Mikophthairie (VGO EDTA B, heiprobe by synthesis, JANG 013 Varanensoverant 25082 PoRCycer Rommerzeler Kt 29102024 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 G138 At Seqtrenverng Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
MG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Im @ehirn (NBIA): ID264.00 EDTABlut, kult Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 26.02.2020 | AAMG-013_Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c8.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun g Vi 060521 MiSeq (lumina) ohne CE- AAMG.014_Panelertelung.wissenschafticho_Validiat_ 170424
SN Indel, NV Analyse, MiSeg, NextSea 500, NovaSeq 8000 MG 141_HEST SNPID_ NextSea 500 (lumina), ennzeichnung!
A 1455, TWIT somatsion 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
i NGS vanis 210825
Orofazioalgitales 8yadrom (OFD}: 10265.01 EDTA B, i Heiprobe by synthesis, JANG 013 Voranensowert 250825 PoRCycer Rommerzeler Kit 24092025 | AAMG L3 Varantenbovertung 260625
Piplines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilmina) e CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaiche_Validtst_170424.
SNV, Inder, CNV-Analyss, MiSeq, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
MG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
, Kiefer- und @aumenspaite (OFC, CL/F): ID266.01 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture =nncnmm ‘Sequencing by synthesis). (AAMG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler ‘kommerzieller Kit 14012025 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pieiines vanis® 065,00, vanis® 1.22.0, 822 068080, NextSea JSI Pilot Tol Version 5.3.0 Buid 501 AAMG 138 Automatisierte_Sequenzauswertung Vanis_ 060521 Miseq (lumina) e CE- Paneivrsion | AAMG-014_Panelerstelung_wissenschaftiche_Validitat_170424
Sl O Ay, WS, e 500 o500 6000 AN 141_HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS_TWIST 080323
G145 G5 vans 210525
Kangenitale stationsre Nachiblindhelt (CSNB): ID267.00 EDTA-Blut, kulti helprobe by synthesis), | AA-MG-013_Variantenbewertung_28082" PCR-Cycler kommerzieller Kit 04.06.2020  AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sm]uenzsuiwenungj/ami 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Incer, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AAMG 141 HEST-SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G 145,05, TWST somatsio 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Farmilgres plsadisones Sohmerzsyndram (FEFS): 10268.01 genomische DNA, EDTABIUL kullvieri Zellen, Speichelprabe GS (Capture enrchment Sequencing by synthess). JANG 013 Voranensowerot 250825 PoRCycer Rommerzeler Kit 30072020 | AAMGOL3 Variantenbevertung_260625
Pipclines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0 / 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) e CE- 10102025 | AAMG.014_Panclerstellung.wissenschaftiche_Valdiat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! Panehversion
AAMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc) geandert
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vars 210525
Hypophosphatasie, Hypophosphatamie und Rachits: ID269.03 EDTABIut, kult helprobe by synthesis), AA-MG ma 3_Variantenbewertung_28082! PCR-Cycler kommerzieller Kit 18.09.2023  AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Too Verson 5.3.0 Bild 501 G138 Aot Soqtrenverng Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.

SNV, Indel-, CNV-Analyse, MiSeq, NextSeq 500, NovaSeq 6000

|AAMG-141_HEST-SNPID_180225.
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
AAMG-144_NGS_TWIST_080323

A G-145. NGS Varvis 210825

NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

Kennzeichnung!

Panelverseion




‘Autnahme flex.
Analy: (MeBgrofe) Untersuchungametsrial (Mart) Untersuchungstechnik Anwelsung/Version CEvertahren " “'“;-‘/D;mmen Akkred/ ‘wissensahafuiche Vallal it
nderungen
Endoline Hyverianle: 10270.08 seromische DNA, EDTALBiu, ultvirte Zelen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synhesis), AMG.O13_Variantenbevertung 280825 POR Cycler hommerzcer it 05032024 | AAMGOL3,Variantenbevertung_280625
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.0¢8 080, NextSeaq 11 iot ol Version 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AMG 143 NGS_TWIST_automatsien 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Komplexs kortlkale Dysplasie mit welteren Hirnfenibildungen (CDCBM): 1D271.02 genomische DNA, EDTABIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AAMG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler ‘kommerzieller Kit 18082024 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG 138 Automatisierte_Sequenzauswertung Varis_ 060521 Miseq (lumina) omne CE. Paneiversion | AAMG-014_Panelerstelung_wissenschaftiche_Validiat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS_TWIST 080323
G145 G5 vars 210525
Choreatiforme Bewegungssibrungen: 1D272.01 EDTA-Blut, kulti helprobe by synthesis), | AA-MG-013_Variantenbewertung_28082" PCR-Cycler kommerzieller Kit 03.03.2021  |AAMG-013 Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.08 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 ilot ool Version 5:3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sequemauiwemmgj/smi 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV Indel, CNV Analyse, MiSeq, NextSea 500, NovaSeq 6000 AAMG 141 HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G 1455 TWST somatsior 251122 NoveSeq 6000 (llumina)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
ThromBozyiendefekis, uriassende Disgnost: 1D274.02 EDTA B Heiprobe by synthesis, JANG 013 Voranensower 250825 PoRCycer Rommerzeler Kit 24102028 | AAMG L3 Variantenbovertung_260625
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8,00b, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSea S1 it ool Version 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschiche_Validtst_170424.
SNV Indel, CNV Analyse, MiSeq, NextSea 500, NovaSeq 6000 ALMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
@laukom (QLC): ID275.01 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 24082022 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c9.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c85.080, NextSea 1 iot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kenzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AMG 144 NGS TWIST 080323
G145 G5 vans 210525
Heredliars Aizalen, umfassends Diagnostk: 10276.03 EDTA B, Heiprobe by synthesi), AAMG 013 Varintenbewertung 28082 PoRycer Rommerzeler Kit NG OT3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.08 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSea S1 ilot ool Version 5.3.0 Build 501 MG 138 Avtomatisere Sequemauiwemmgj/smi 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- 12032025 | AAMG.014_Panclerstllung_wissenschaftiche_Valditat_170424
SNV Indel, CNV Analyse, MiSeq, NextSea 500, NovaSeq 6000 ALG 141_HEST-SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! Panelversion
G145 TWST et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc) geandert
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Hypomyelinisierende Leukodystrophle (HLD): ID277.00 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. (GS (Capture enichment, Sequencing by syrthesis). m MG ma,v.u.am;nnewmnyms PCR-Cycler kommerzieler Kit 17062021 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Poclnesvars / f¢9.0c8.00b, varvis® 1.2.0 / 8a2.0c8.080, NextSeq JS! Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung Vanvs_060521 Miseq (ilumina) ohne CE- MG 014 Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
o G5 vans 210525
Wimaizophie EoTA B i heiprobe by syrihesis). JANG 013 Varanensovernt 250821 POR Gycler Hommerziller Kit 02112020 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 ilot ool Version 5.3.0 Build 501 G138 Aot Soqtrenvering Vo 050521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV Indel, CNV Analyse, MiSeq, NextSea 500, NovaSeq 6000 AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
F fazaler Betslligung: ID279.00 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AA-MG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieler Kit 12112020 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
0. £9.005.006, vavis® 1.22.0,/ 8a2.0c5.080, NextSeq IS Pict ToolVersion 5.3.0 Buid 501 AAWG 138 Mot Seanzzuserung Vs 060521 Miseq (lumina) omne CE. AMG.014_Panelerstelung.wissenschafticho_Validiat_ 170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novasea 6000 AL 141_HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
A 1455, TWIT et 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
¥ 144 s Tt oscszs
e NGS vanis 210825
1D280.00 EDTABIut, kul Il helprobe by synthesis), AA-MG ma Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 20.11.2020 | AA-MG-013_Variantenbewertung 280825
Pipelines vanis® 1.22.0, 1c6.0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Bild 501 A MG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- AMG.014_Panelerstelung.wissenschafticho_Validiat_170424
SNV Indel, CNV Analyse, MiSeq, NextSea 500, NovaSeq 6000 MG 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Pulmonale Hyperionle (PAR) 1D281.01 Geromische ONA, EDTA-But, ultviere Zelen,Speichelprabe. NGS (Capture enricnment, Sequencing by synthesi). [AAMGOL3 Variantenbewertung 280825 PoRGyer Rommerzeler Kit 15002025 | MG OT3 Variantenbewertung 280625
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.0¢8 080, NextSeaq 11 ilot Tol Version 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyss, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS TWIST 080323
G145 G5 vars 210525
Yeroderna pigneniosum 0 10282.00 EDTA B, heiprobe by syrihesis). [AAMG 013 Variantenbewertung 28082 PORGyer Hommerzieler Kit 10122020 | AAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.068 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSeaq S1 it Tol Version 5.3.0 Build 501 MG 138 Avtomatisere Sequemauiwemmgj/smi 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- [AAMG014_Panelersellung_wissenschftiche_Validitat_170424.
SNV Indel, CNV-Analyse, MiSeq, NextSea 500, NovaSeq 6000 ALMG 141 HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
G145 TWST somatsio 251122 NoveSeq 6000 (lluminc)
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Kalorekiales Karzinom it MikeosatalilaninstabIIIBt (MS1: 1D283.00 EoTABIL i hetprobe, Gewebe nGs Sequencing by syniness), TANG 013 Voranensowerit 250825 PoRCycer Rommerzeler Kit 10122022 | AAMG O3 Variantenbowertung 280625
Pipelnes varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.0¢8.080, NextSeaq 11 iot Tol Version 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs 060521 Miseq (ilmina) ohne CE- Tiel geandert | AAMG.014_Panelerstllung_wissenschaftiche_Valdiat_170424
SNV, Indel, CNV-Analyse, MiSea, NextSeq 500, Novaseaq 6000 MG 141_HEST SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! 24.07.2023
AMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc) Materal geandert
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Paraysmale Dysidnesis: 1286.00 Geromische ONA, EDTA-BIUL, ultviere Zelen, Speichalprabe S ot v, Soqvenng o ey AAMG 013 Varintenbeertung 280825 PoRGyer hommerziler Kit 03032021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Piciines vanis® 1.22.0, 1c8.0c5000, vanis® 1.22.0/ 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 A MG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilumina) ohne CE- AAMG014_Panelersellung_wissenschafliche_Validitat_170424.
Sl O A, WS, e 500 o500 6000 MG 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS_TWIST 080323
G145 G5 vans 210525
Kambinierler Defokt dbr oxidatven Fhosphorylerung (COXPDY: 10287.01 EDTA B, Heiprobe by syrihesis). AAMG 013 Varintenbewertung 28082 PoRycer Rommerzeler Kit 07042021 | AAMG 013 Varantenbovertung 260625
Piplines vanis® 1.22.0, 1c8-0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Version 5.3.0 Bild 501 MG 138 Avtomatisere Sequemauiwemmgj/smi 060521 Miseq (ilumina) ohne CE- 06032025 [ AAMG-014_Panclerstellung_wissenschafliche_Valigits_170424
o e, G Ay, N 500, v 6000 AAMG 141 HEST SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! Panelversion
G145 TWST et 251122 NoveSeq 6000 (lluminc) geandert
4 144 s Tt oscszs
NGS vanis 210825
Retinius pigmentosa (RP), umfassende Diagnostk: ID288.02 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). m MG ma,v.u.am;nnewmnyms 'PCR-Cycler ‘kommerzieller Kit 11042023 | AAMG-013_Variantenbewertung_280825
Pipclines vanis® 1.22.0, 69-0c5.00b, vanis® 1.22.0 / 832.0c85.080, NextSea 11 ot Tool Version 5.3.0 Bild 501 AAMG 138 Automatisierte_Sequenzauswertung Vanis_ 060521 Miseq (lumina) omne CE. Panelversion | A-MG-014_Panelersellung_wissenschaliche_Validtat_170424.
SNV, Indel, CNV-Analyse, NextSeq 500, Novasieq 6000 AN 141_HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automatsier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS_TWIST 080323
G145 NGS vanis 210825
Wermansko-Pudlal-Syndrom (HPS)10289.00 Senomische DNA, EDTABBILT, ultviere Zelen, Spachalprobe NGS (Gapture enrcnment, Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbewertung 280825 PORGyer Fommerzieler it 03052021 | AAMG 013 Varanterbewertung_ 28082
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9-068 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSeaq S1 ilot ool Version 5.3.0 Build 501 [AAMG.138_Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne cE A 014 Pttt wacomsnichs Vol _ATOA24
SNV, Indel, ONV-Analyse, NextSeq 500, Novasieq 6000 [AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS TWIST 080323
G 145 NGS Vans 210825
NIGhgynaromale Sohwerbrigkert Xahromosomal (DFRX): 10290.01 Seromische ONA, EDTA Bt kultviere Zelen, Speichalprabe S (Capare enrichment, Sequerncng by ynhess), [AA MG OL3 Variantenbewertung 280825 PoRCyer Hommerzieler Kit 12002005 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9.0c8 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea 11 iot ool Version 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung Vanvs_060521 Miseq (ilmina) ohne cE Panelversion | M-MG.014_Panelersellung_wissenschfliche_Validit_170424
SNV, Indel, ONV-Analyse, NextSeq 500, Novasieq 6000 AMG 141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automatisien 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS TWIST 080323
G 145 NGS vans 210825
1029100 Senomische DNA, EDTABBILT, ultviere Zelen, Spachalprobe NGS (Gapture enrcnment, Sequencing by synthess) AAMG 013 Variantenbewertung 280825 PoRGyer Fommerzieler i 26072021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9-068 005, varvis® 1.22.0,/ 822.08.080, NextSea S1 ilot ool Version 5.3.0 Build 501 G138 Avtomaisiete_Sequenzauswertung Vanvs 060521 Miseq (ilumina) ohne cE A MG.014_Panelersellung_wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV, Indel, ONV-Analyse, NextSeq 500, Novaseq 6000 [AMG 141 HEST-SNPID_180225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnun!
AAMG 143 NGS_TWIST_automaisier 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
MG 144_NGS TWIST 080323
G 145 NGS Vans 210825
Hypermhosphatasie-Inteligenaminderung Syndrom (HFMRG):1292.00 Sernomische ONA, EDTA Bt kultviere Zelen,Speichalprabe HES Caps et Seqvn by s AAMG 013 Variantenbewertung 280825 POR Gycler Rommerzeler kit 76072021 | MG OT3 Varianienbevertung 2605
Piclines vanis® 1.22.0, 68-0c500b, vanis® 1.22.0 / 832.0c5.080, NextSea 11 ot Tool Verson 5.3.0 Build 501 AAMG.138_Avtomaisiere_Sequenzauswertung Vanvs_060521 Miseq (ilumina) ohne cE G014 Paneirsenun wacavsmatichs Yl _1T0424
o e, o Ay, Nt 500, v 6000 A MG 141 _HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automatisien 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS TWIST 080323
G 145 NGS vanis 210825
Ovarlaidysgenesie (0D): 1D293.02 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), (AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 21072021 |AAMGOL3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9-0c8 005, varvis® 1.22.0 / 822.08 080, NextSea S1 it ool Version 5:3.0 Build 501 158 et e S et Vs 090521 MiSea (lumina) ohne CE 15042025 | MMG014_Panelersellung_wissenschaftiche.Validtat_170424
SNV, Indel, ONV-Analyse, NextSeq 500, Novaseq 6000 [AAMG 141 HEST-SNPID_18022 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! Panetversion
MG 14505 TWST st 251122 NoveSeq 6000 (lluminc) geandert
MG 144_NGS TWIST 080323
G 145 NGS Vans 210825
Plorre-Rouin Syndrom: 10264.01 Sernomische ONA, EDTA Bt kultviere Zelen, Speichalprabe GS Capure enichment, Sequencng by siress) [AA MG OL3 Variantenbewertung 280825 PoRCyer Hommerzieler Kit 28112005 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipciines vani 0c8.005, varvis® 1.2.0 / 8a2.068.080, NextSeq JS1Pilot Tool Version 5.3.0 8uild 501 AAMG.138_Avtomaisierte_Sequenzauswertung_Vanvs_060521 Miseq (ilumina) ohne cE Panelversion | A-MG.014_Panelersellung_wissenschfliche_Validiat_170424
o e, o Ay, N 500, v 6000 AMG 141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automatsien 291122 NoveSeq 6000 (lluminc)
AAMG 144 NGS TWIST 080323
G 145 NGS vanis 210825




‘Aufnahme flex.
Analy: (MeBgroe) Untersuchungamaterial (Mairtx) Untersuchungstechnik Anwelsung/Version CEVertahren '™ Heus Verfahren Aidred/ mmm{::{lcno Vallditht
inderungen s
Polyzystische Nierenerkrankung (PHD): ID296.03 genomische DNA, EDTA Blut, kultverte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthasis). (AAMG.013 Variantenbevertung, 280825 PCRCycler kommerzeler it 05102021 | AAMGO13 Variantenbowertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 MiSeq (ilumina) 05022026 [ AAMG.014_Panelerstellung_ wissenschaftiche Validitat_170424
SNV Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichrung! Panclversion
AAMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NovaSeq 6000 (iumina) gedndert
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G 145 NGS Varvis 210825
genomische DNA, EDTA BIut, kuliviere Zellen, Speicheiprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesi), (AAMG.013 Variantenbeveruung_280825 PCRGycler Fommerzeler Kt 11102021 | AAMGOL3 Variantenbewerung 28062
Pipelincs vanvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (ilumina) hne CE M 034 Paneamng. onchatch, Y R_ETOA24
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141 HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (umina), Kennzeichrung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (umina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Ronale wouldre Azivoss (RTAY: 1D297.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kultviere Zallen, Speicheiprobe GS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), [AAMG 013 Variantenbevwertung. 260825 PCRCyoler Fommerzeler Kt 11102021 | AAMG 0L Variantenbowertung_ 250825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 158 et e S et Vs 090521 MiSeq (ilumina) ohne CE: AAMG.014._Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_ NextSea 500 (lumina), ennzeichnung!
T e b T o s NovaSeq 6000 (iumina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G 145 NGS Varvis 210825
Hanalonibiidungen, umfassende DIsgnosti: 1D298.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kuliviere Zellen, Speicheiprobe NGS (Capture enfichment, Sequencing by synthesi), [AAMG.013 Variantenbeveruung_280825 PCRCyoler hommerzeler Kt 06102021 | WAMG 013 Variantenbewertung 280625
Pipelincs vanvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Niseq (ilumina) AAMG.014 _Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SN Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG 141 HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (umina), Kennzeichnung!
AAMG-143 NGS_TWIST_automatisierl 201122 NovaSeq 6000 (umina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
QroBwuohs, umiaseende DiagnosUic 10209.01 Eenomische DNA, EDTA BIut, kultviere Zellen, Speicheiprobe GS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), [AAMG 013 Variantenbevwertung. 260825 PCRCyoler Fommerzeler Kit ARG 013 Variantenbewertung 250825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ fc9-008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 MiSeq (ilumina) hne CE 06102021 [ AAMG.014_Panelerstellung_ wissenschaftiche Validitat_170424
SNV Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSeaq 500 (Ilumina), Kennzeichrung! 13042023
AAMG-143 NGS_TWIST.automatisier 291122 NovaSeq 6000 (iumina) Panclversion
AAMG 144 NGS_TWIST 080323 gedndert
G145 NGS Varvis 210825
Eenomische DNA, EDTA BIut, kuliviere Zellen, Speicheiprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesi), (AAMG 013 Variantenbeveruung_280825 PCRGycler hommerzeler Kt 11102021 | AAMGOL3 Variantenbewertung 250825
(PEOA, PEOR): ID300.00 Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 Niseq (ilumina) ohne CE: AAMG.014 _Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_1 Nextseq 500 (lumina), Kennzeichnung!
A4S NG T et 201422 NovaSeq 6000 (umina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
[Bikuspide Aartenidappe (AOVD): ID30L00 Eenomische DNA, EDTABIGL, kultvierie Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichmen. Sequencing by synthesis). [AAMG-013 Variantenbewertung_280825 PCR Cycler kommerzieier Kit 20102021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138 Automatisiete_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 MiSeq (ilumina) AAMG.014._Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSeaq 500 (Ilumina), Kennzeichrung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NovaSeq 6000 (iumina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Mullpler kongenltaler HerzdefoKt (CHTD): 1302.01 genomische DNA, EDTA BIut, kufiviere Zellen, Speicheiprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesi), (AAMG.013 Variantenbeveruung_280825 PCRGyoler hommerzeler Kt 19112024 | AAMGOL3_Variantenbewerung 26062
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) hne CE B 034 Paneamg. ot VR ETOA24
SN Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141 HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (umina), Kennzeichrung!
AAMG-143 NGS_TWIST_automatisierl 291122 NovaSeq 6000 (umina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Metabalisone Epllepsien: 1D303.01 Eenomische DNA, EDTA BIut, kultviere Zellen, Speicheiprobe eSOt siarct Ssavsrare by ey [AAMG 013 Variantenbewertung. 260825 PCRCyoler Fommerzeler Kit 15112021 | AAMG 0L Variantenbowertung 250825
/ €3.008.00, varvis® 1.22.0 / 8a2.0¢5.080, NextSeaq JSI Pilot Too Version 5.3.0 Build 501 158 et e S et Vs 090521 MiSeq (Ilumina) ohne CE: 03032022 [ AAMG.014_Panelerstellung_ wissenschaftiche Validitat_170424
i e e AAMG-141_ HEST SNPID_ NextSeq 500 (lumina), ennzeichnung! Panalversion
T e b T o s NovaSeq 6000 (iumina) gedndert
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G 145 NGS Varvis 210825
Hyperaldosteranismus (HALD): 1D304.00 genomische DNA, EDTA BIut, kufiviere Zellen, Speicheiprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesi), [AAMG.013 Variantenbeveruung_280825 PCRGyoler hommerzeler Kt 20102021 | AAMGOL3 Variantenbewertung_ 250825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisiere_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) AAMG.014 _Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG 141 HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (umina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Polyzystisohe Lobereraankung (POLD): 1D305.02 Eenomische DNA, EDTA BIut, kultviere Zellen, Speicheiprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesis), [AAMG 013 Variantenbewertung. 260825 PCRCyoler Fommerzeler Kt 05102021 | AAMG 013 Varantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG 138 Automatisiete_Sequenzauswertung Varvis_060521 MiSeq (ilumina) hne CE 04022025 [ AAMG.014_Panelerstellung_ wissenschaftiche_Validitat_170424

SNV, Indel-, CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaseq 6000

|AAMG-141_HEST-SNPID_180225.
|AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323

A G-145 NGS Varvis 210825

NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

Kennzeichnung!

Version geandert

Pipelines varvis® 1.22.0 / 1080800, varvis® 1.22.0 / 8220c8.080, NextSeq JS! Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaseq 6000

A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521
A\ MG-141_HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122

A\ MG-144_NGS_TWIST_080323

A G-145. NGS Varvis 210825

Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

Kennzeichnung!

Poriventikuldre noduldre Helerotope (YNH): 1D306.00 ‘Eenomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 20102021 | AAMG.OL3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 832 08.080, NextSeaq IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 MG 138 AtomatsertSequenzasverung Vars. 000521 Miseq (llumina) e CE AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_HESTSNPID_1 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
A4 NG T et 201422 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
CHARGE-Syndrom: 1D307-00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichment, Sequencing by synthesis), (AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORGycler Fommerzieler Kit 20.10.2021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung. Varvis_060521 Miseq (llumina) AAMG:014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
[AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (lumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvis 21085
Mukopolysaconaridase (MPS); 1D308.00 ‘Eenomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG. 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler ommerzieler Kit 11102021 | ARMG.O13 Variantenbewertung 28082
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) hne CE B 034 Paneamng. b, VT4
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
Posling Sidn-Syndrom (FSS): 1D309.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichment, Sequencing by synthesis), (AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORGycler Fommerzieler Kit 20.10.2021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 (BT U e i MiSeq (llumina) ohne CE AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID._ NextSeq 500 (llumina), ennzeichnung!
T e b T o s NovaSeq 6000 (lumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G 145 NGS Varvis 21085
Froniolemporale Demenz (FID): I0310.02 ‘Eenomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler ommerzieler Kit 08.07.2025 | AAMG-013 _Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) Panelversion | AAMG.014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
Akrazephelosyndaidylle (ACS): 1D311.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichment, Sequencing by synthesis), (AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORGycler Fommerzieler Kit 20.10.2021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung. Varvis_060521 Miseq (llumina) hne CE AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Indel CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
[AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (lumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G 145 NGS Varvis 210825
HMSN), 10312.02 Eenomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 15102021 | AAMG.OL3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 822 08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 MG 138 Atomatsert Sequenzasverung Vars. 000521 Miseq (llumina) e CE 17012022 [AAMG.014 Panelerstellung. wissenschattiche_Valicitat_170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG-141_ HESTSNPID_19022: NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung! 23052024
A4 NG T et 201422 NovaSeq 6000 (Ilumina) Panciversion
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323 geandert
MG 145 NGS Varvis 210805
Qiicoissiom (GLM): ID313.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichment, Sequencing by synthesis), (AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORGycler Fommerzieler Kit 12112021 | AMG.OL3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ fc9.008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 uild 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung.Varvis_060521 MiSeq (llumina) AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel, CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
[AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvis 21085
Voslkauraleraler Reflux (VUR): ID314.00 Eenomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieier Kit 20102021 | ARMG 013 Variantenbewertung 28082
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Miseq (llumina) hne CE B 034 Paneamng. onchatch, Y R_ETOA24
SNV, Inde. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
Branchiootorenales Syndrom (BOR): I0315.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichment, Sequencing by synthesis), (AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORGycler Fommerzieler Kit 25102021 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 [ U e i MiSeq (llumina) ohne CE [AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID._ NextSeq 500 (Ilumina), ennzeichnung!
T e b T o s NovaSeq 6000 (lumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvis 21085
Ronale wouldre Dysgenesie (RT! Eenomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG. 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieier Kit 05.11.2021 | AAMG-013 Variantenbewertung_280825

AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424




‘Aufnahme flex.
Analyt (MeBgroBe) Untersuchungsmaterial (Matrb) Untersuchungstachnik Anwelsung/Version CEVerfahren o “'“;-‘/D;mnren Akkred/ mmm:::ion. Vallditat
inderunsen
Fraser-Syndrom (FRASRS): ID317.00 genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), |AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 26.10.2021 | AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0/ 1c9.068.00b, varis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSea 1 it ool Version 5.3.0 Build 501 [AA1G.138_Automaisierte_Sequenzauswertung Varys_060521 MiSea (lumina) ohne CE: |AAMG.014_Panelersellung_wissenschafliche Validitat 170424
SNV Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |ALMG141_HEST-SNPID_190225 NexiSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143 NGS_TWIST_automatsiert 291122 NovaSeq 6000 (iumina)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvs 210825
Aminoazidurle: ID318.00 genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), |AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 11102021 [AA-MG-013_Variantenbewertung_28082:
Pipelincs vanvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) ohne CE: M 034 Paneamng. onchatch, Y R_ETOA24
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 ALMG 141 HEST-SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
ALMG.143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NovaSeq 6000 (umina)
ALMG 144 NGS_TWIST_080323
G135 NGS Varvs 210825
Renale Hypodysplasie, Aplesie und Agenesie: 1D318.00 genomische DA, EDTABIUL, Kultvieri Zelen, Speichelprobe. GS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), [AAMG.013 Variantenbewertung_280825 PCRCyoler Fommerzeler Kt 24102021 | AAMGOL3 Varantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 158 et e S et Vs 090521 MiSea (lumina) ohne CE: AAMG.014._Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 [AAMG141_HEST-SNPID_19022: NexiSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
T e b T o s NovaSeq 6000 (iumina)
AAMG144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvs 210825
Ronsle Amyloidose: 132001 genomische DA, EDTABIUL Kullvier Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enfichment, Sequencing by synthesi), [AAMG.013 Variantenbewertung_280825 PCRCyoler hommerzeler Kt 05112021 | WAMG 013 Variantenbewertung 280625
Pipelincs vanvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 MiSea (llmina) ohne CE: 18062024 | AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche,_Validitat 170424
SN Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 ALMG141_HEST-SNPID_180225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung! Panelversion
AAMG.143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NovaSeq 6000 (umina) gesndert
ALMG 144 NGS_TWIST_080323
G135 NGS Varvs 210825
isches Syndrom (MDS) und Akute myslolsohe Leulamie (AML): D321.01 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AAMG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieller Kit 02012022 | AAMG O13_Variantenbewertung_280825.
Pipelines varvis® 1.22.0/ 1c9.068.00b, varis® 1.22.0,/ 82205 080, NextSea 1 ilt ool Version 5.3.0 Build 501 [AA1G.138_Automaisierte_Sequenzauswertung_Varys_060521 MiSea (lumina) ohne CE: 23012023 [AAMG.014_Panelerstelun wissenschaftiche Valigitat 170424
SNV Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 ALMG141_HEST-SNPID_190225 NexiSeq 500 (lumina), Kennzeichnung! Panalversion
[AAMG-143 NGS_TWIST_automatsiert 291122 NovaSeq 6000 (iumina) gedndert
AAMG144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvs 210825
genomische DA, EDTABIUL Kullvieri Zellen, Speichelprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesi), (AAMG.013 Variantenbewertung_280825 PCRGycler hommerzeler Kt 12112021 | AAMGOL3 Variantenbewertung_ 250825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 G138 et Sacun s Vi 060521 MiSea (lumina) ohne CE: AAMG.014 _Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AL1G.141_HEST-SNPID_10022: NexiSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
A4S NG T et 201422 NovaSeq 6000 (umina)
ALMG 144 NGS_TWIST_080323
G135 NGS Varvs 210825
Paimoplantarkeratose (PPK): ID323.00 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), |AA-MG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 15.11.2021  [AA-MG-013_Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0/ 1c9.068.00b, varis® 1.22.0,/ 822.08 080, NextSea 1 it ool Version 5.3.0 Build 501 [AA.1G.138_Automisierte_Sequenzauswertung_Varys_060521 MiSea (lumina) ofne CE AAMG.014._Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |ALMG141_HEST-SNPID_190225 NexiSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143 NGS_TWIST_automatsiert 291122 NovaSeq 6000 (iumina)
AAMG144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvs 210825
Miloahondriaies DNA-DepIeUonssydram (WTDPS): ID324.01 genomische DNA, EDTA BIut, kufiviere Zellen, Speicheiprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesi), (AAMG.013 Variantenbeveruung_280825 PoRCycer ommerzieler Kit 21112021 | AAMG 013 Variantenbewertung 28082
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 MiSea (lumina) ohne CE: TLib050 | MMGOLA Fameietg easie Ve S LTONA
SN Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 ALMG 141 HEST-SNPID_190225 NexiSeq 500 (lumina), Kennzeichnung! Panelversion
ALMG.143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NovaSeq 6000 (umina) gesndert
ALMG 144 NGS_TWIST_080323
G135 NGS Varvis 210825
Zerebrale KieingeféBerkrankung (BSVD): 10326.00 ‘genomische DNA, EDTA-BIut, kultivierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), (AAMG-013_Variantenbewertung_280825 PCR-Cycler kommerzieller Kit 13012022 | AAMGO13 Variantenbewertung, 280825
1.22.0, f€3.068.00, varvis® 1.22.0 / 8a2.0¢5.080, NextSeaq JSI Pilot Too Version 5.3.0 Build 501 G138 st Sacun v Vi 060521 MiSea (llmina) ohne CE: AAMG.014 _Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AA1G.141_HEST-SNPID_10022: NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
A4S NG T et 201422 NovaSeq 6000 (umina)

|AAMG-144_NGS_TWIST_080323

Chromasomen-insiabili&tseyndrome: ID326.01 Eenomische DNA, EDTA BIut, kultviere Zellen, Speicheiprobe NGS (Gapture enrichment, Sequencing by synthesis), AAMG 013 Variantenbewertung 280825 PCRCyoler Fommerzeler Kit 17032022 | ARMG.O13 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 uild 501 AAMG-138 Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 MiSeq (ilumina) ohne CE: AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSeaq 500 (Ilumina), Kennzeichrung!
AAMG-143_NGS_TWIST.automatisier 291122 NovaSeq 6000 (lumina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Hasalganglion-Kalzifikalion (1BAC): 1D327.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kuliviere Zellen, Speicheiprobe NGS (Capture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieier Kit 14012022 | AMG.OL3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, vanvis® 1.22.0 / 832 08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 MG 138 AtomatserSexuenzasverung Vars. 000521 Miseq (llumina) e CE AAMG.014 _Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_HESTSNPID_19022 Kennzeichnung!
A4 NG T et 201422 NovaSea 6000 (Ilumina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
[Distate Myopathie (MPD): ID328.01 ‘genomische DNA, EDTABIUt, kultvierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). (AAMG-013_Variantenbewertung_280825. PCR-Cycler kommerzieller Kit 14112024 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138 Automatisiete_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 MiSeq (ilumina) ohne CE Panciversion | AAMG-014._Panclerstellung_wissenschaftiche, Validitat 170424
SNV-, Indel CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung! geandert
AAMG 143 NGS_TWIST_automatisier 201122 NovaSeq 6000 (lumina)
AAMG-144_NGS_TWIST 080323
G 145 NGS Varvis 210825
Homhautysuoghle: 1329.01 genomische DNA, EDTA BIut, kufiviere Zellen, Speicheiprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 30.08.2024 | AAMG-013 Variantenbewertung_28082
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 832 08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Niseq (ilumina) e CE enarion | B4 ot s AT ATOHA
SNV, Inde. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141 HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG-143 NGS_TWIST_automatisierl 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Frlines Repolansallonseyndrom (ERS): 1D330-00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kultviere Zellen, Speicheiprobe NGS (Gapture enrichment, Sequencing by synthesis), (AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORGycler Fommerzieler Kit 01022022 | WAMG 013 Varantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501 158 et e S et Vs 090521 MiSeq (ilumina) ohne CE: AAMG.014._Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV-, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_HEST SNPID_19022 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichrung!

A G- aaa,m;s,rwusr,aummmen,zs;122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323

G 145 NGS Varvis 21085
Kangenitaler Nystagmus (NYS): 1033101 ‘Eenomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler ommerzieler Kit 05.11.2024 | AAMG-013 _Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c800b, vanvis® 1.22.0 / 832 08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Miseq (llumina) e CE Panelversion | AAMG.014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424
SNV, Inde. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung! geandert
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
Tuberise SKierose (T6C): 10332.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichment, Sequencing by synthesis), (AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORGycler Fommerzieler Kit 17032022 | ARMG.O13 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung. Varvis_060521 Miseq (llumina) ohne CE AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Inde. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (Ilumina), Kennzeichnung!
[AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (lumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G 145 NGS Varvis 21085
Krebserkrankungen Im Kindesalter: ID333.00 ‘Eenomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 04.04.2022 | AAMG-013 _Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 832 08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 MG 138 Atomatsert Sexuenzasverung Vars. 000521 Miseq (llumina) e CE AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG-141_ HESTSNPID_19022: NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
A4 NG T et 201422 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
Folstsiofweonselstirung: ID334.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichment, Sequencing by synthesis), (AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORGycler Fommerzieler Kit 04.04.2020 | AAMG-013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung. Varvis_060521 Miseq (llumina) ohne CE AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Inde. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
[AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (lumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G 145 NGS Varvis 210825
Nephroblastom ung Wilms-Tumro 10336.01 Eenomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 27042022 | ARG O13 Variantenbewertung 28082
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 822 08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Miseq (llumina) e CE TRTAZ0E | MMGOLA_ Pt sl Ve S_LTOAZA
SNV, Inde. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung! Panciversion
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina) geandert
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
Muskelerkrankungen, umfassende Diaghosuic 10336.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichment, Sequencing by synthesis), (AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORGycler Fommerzieler Kit 19042022 | ARMG.OL3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSeq IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 (BT U e i MiSeq (llumina) ohne CE AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV-, Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG:141_ HESTSNPID_19022: NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
T e b T o s NovaSeq 6000 (lumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G 145 NGS Varvis 21085
Urothelkaratnom: 10337.00 enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler Fommerzieler Kit 10042022 | AMG.OL3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Miseq (llumina) e CE AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG 141 HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
Hypermarathyreoidismus (HRFT): ID338.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichment, Sequencing by synthesis), (AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORGycler Fommerzieler Kit 28042020 | AAMG-013 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung. Varvis_060521 MiSeq (llumina) ohne CE AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Indel CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (llumina), Kennzeichnung!
[AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (lumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323

A G-145 NGS Varvis 210825




‘Aufnahme flex.
Analy: (MeBgroe) Untersuchungamaterial (Mairtx) Untersuchungstechnik Anwelsung/Version CEVertahren '™ Heus Verfahren Aidred/ mmm{::l{l:no Vallditht
ndorungen
Frantonasale Dysplasie (FND): ID339.00 genomische DNA, EDTA Blut, kultverte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis). AAMG.013 Variantenbevertung 280825 PCRCycler kommerzeler it 20062022 | AAMGOL3 Variantenbewertung 250825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) AAMG.014 _Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141 HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143 NGS_TWIST_automatisiert 201122 NovaSeq 6000 (umina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
[Welnwushs, umfassende Diagnosti: 1D340.02 ‘genomische DNA, EDTABIUt, kultvierte Zellen, Speichelprobe. NGS (Capture enrichment, Sequencing by synthesis), (AAMG-013_Variantenbewertung_280825. POR Cycler kommerzieller Kit Panelversion | AAMG-013_Variantenbewertung_280825.
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-008.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138 Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 MiSeq (Ilumina) hne CE gedindert [ AAMG.014_Panclerstellung. wissenschaftiche_Validitat_170424.
SNV Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichrung! 20002023
AAMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NovaSeq 6000 (iumina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G 145 NGS Varvis 210825
Inlerstielie Lungonarkrankung und Lungenfitrose: 134101 genomische DNA, EDTA BIut, kufiviere Zellen, Speicheiprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesi), [AAMG.013 Variantenbeveruung_280825 PCRGyoler hommerzeler Kt 10062022 | AAMGOL3 Variantenbewertung 250825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 G138 et Sacn s Vi 060521 Niseq (ilumina) ohne CE: 2604.2023 | AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche,_Validitat 170424
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_HESTSNPID_19022 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung! Panchersion
A4 NG T et 201422 NovaSeq 6000 (umina) gesndert
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Linodystraphie, umfassende Dignostk: ID343.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kultviere Zellen, Speicheiprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesis), [AAMG 013 Variantenbevwertung. 260825 PCRCyoler Fommerzeler Kt 19062022 | AAMG L Variantenbowertung_ 250825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG 138 Automatisiete_Sequenzauswertung Varvis_060521 MiSeq (ilumina) AAMG.014._Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV ndel., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung!
AAMG 143 NGS_TWIST_automatisier 291122 NovaSeq 6000 (iumina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G 145 NGS Varvis 210825
Horedlihres AngIoddem (HAE): 1D345.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kuliviere Zellen, Speicheiprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesi), [AAMG.013 Variantenbeveruung_ 280825 PCRGycler hommerzeler Kt 12002022 | AAMG 013 Variantenbewerung 26052
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Niseq (ilumina) hne CE. B 034 Paneamng. b,V R_ETOA24
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141 HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143 NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (umina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
1034601 EDTABIGL Kl Ten, Speicheiprose GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesis), [AAMG 013 Variantenbewertung. 260825 PCRCyoler Fommerzeler Kt 14092022 | AAMG 0L Variantenbowertung_ 250825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 158 et e S et Vs 090521 MiSeq (ilumina) ohne CE: 28072023 [ AAMG.014_Panelerstellung_ wissenschaftiche Validitat_170424
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_ HEST SNPID_1 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichrung! Pancversion
T e b T o s NovaSeq 6000 (iumina) gesndert
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G 145 NGS Varvis 210825
Dyskeraiosis oongenita (DKC): 1D347.01 genomische DNA, EDTA BIut, kuliviere Zellen, Speicheiprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesi), (AAMG.013 Variantenbevertung_280825 PCRGycler hommerzeler Kt 29002022 | AAMGOL3 Variantenbewertung 250825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) 13022023 | AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche,_Validitat 170424
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG 141 HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung! Panchersion
AAMG-143 NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (umina) gesndert
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
DNA-Repara ur-Defizionz-Synorome: 10348.01 Eenomische DNA, EDTA BIut, kultviere Zallen, Speicheiprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesis), (AAMG.013 Variantenbeveruung_ 280825 PCRCyoler hommerzeler Kit 50092022 | MAMG 013 Variantenbeweriung 28062
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.005, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Niseq (ilumina) hne CE B 034 Paneamg. ot VR ETOA24
SN Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141 HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (umina), Kennzeichrung!
AAMG-143 NGS_TWIST_automatisierl 291122 NovaSeq 6000 (umina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
| idtioner Herztod:iDa49.01 Eenomische DNA, EDTA BIut, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis), (AAMG-013 Variantenbewertung_250825 PCR Cycler Kommerzieler Kit Panclversion | AAMG 013 Variantenbewertung_280825
1.22.0, 123,068,000, varvis® 1.22.0 / 8a2.0¢5.080, NextSeaq JSI Pilot Too Version 5.3.0 Build 501 G138 st Sacun v Vi 060521 NiSeq (Ilumina) ohne CE: gedndert | AAMG.014_Panclerstellung.wissensahaftiche Validitat_250523
SN Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6001 AAMG-141_HESTSNPID_19022 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung! 20002023
A4S NG T et 201422 NovaSeq 6000 (umina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 250423
Camlor-Sareening: 10360.02 Eenomische DNA, EDTA BIut, kufiviere Zellen, Speichelprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesis, [AAMG 013 Variantenbevwertung. 250825 PCRCyoler Fommerzeler Kt 1112025 | AAMG 0L Variantenbowertung 250825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG.016 Carrir Screening_Auswertung MiSeq (ilumina) Panciversion | AAMG-014._Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 158 At S et Vs 090521 NextSea 500 (lumina), Kennzeichrung! gedndert
AAMG-141_ HEST SNPID_1 NovaSeq 6000 (iumina)
T e b T o s
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
s w125 NGS Vs 210808
*1D351.00 EOTABIL heiprobe tes y synthes [AAMG-013 Variantenbevertung_280825 PORCycler Fommerzeler Kt 07.122022 | MA-MGO13_Variantenbewertung 280825
polneovanist L 120, 0 00 st 320 842065080, NextSe 51 Pl Tol Veron .30 Bl 501 AAMG-016,Carrir-Screening Auswertu MiSeq (Ilumina) ohne CE- AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche. Valiitat 170424
e e, €0 e, Nt 50, v 6000 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 NextSea 500 (lumina), Kennzelchnung!
AAMG-141_ HESTSNPID_190: NovaSeq 6000 (lumina)
[AAMG-143NGS_TWIST_automatisierl 291122
A MG 144 NGS_TWIST_080323
anvG1as NGS Varvis 210825
10352.00 genomische DNA, EDTA BIut, kuliviere Zellen, Speicheiprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesi), (AAMG 015 Variantenbevertung 260825 PCRGycler hommerzeler Kt 11012025 | AAMG 013 Variantenbewerung 26062
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) hne CE. B 034 Paneamng. b, VT4
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141 HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143 NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (umina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Hypoperathyreaioismus: 10363.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kuliviere Zallen, Speicheiprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesis), (AAMG 013 Variantenbeveruung 280825 PCRCyoler hommerzeler Kit 15032023 | AAMGOL3 Variantenbewertung 250825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 G138 et Sacn s Vi 060521 Niseq (ilumina) ohne CE: AAMG.014 _Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_HESTSNPID_19022 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
A4 NG T et 201422 NovaSeq 6000 (umina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Plasmozylom: 10364.01 Eenomische DNA, EDTA BIut, kufiviere Zallen, Speicheiprobe GS (Capture enfichment, Sequencing by synthesis), (AAMG.013 Variantenbeveruung_ 280825 PCRCyoler hommerzeler Kit 27022025 | AAMGOL3 Variantenbewertung 250825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Niseq (ilumina) AAMG.014 _Panclerstellung_wissenschaftiche,Validitat 170424
SNV Indel. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG 141 HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143 NGS_TWIST_automatisierl 291122 NovaSeq 6000 (umina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Sidercblastsche Anamle (SIDBA: I0355.00  EDTABIUL kullierte Zel Helprone by synihess), [AAMG-013 Variantenbevertung_280825 PORCycler Fommerzeler Kt 06022023 | MA-MG-013_Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ (c3-0c8:00b, varis® 1.22.0 / 8a2-0c8-080, NextSeq JSIPilot Too Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 MiSeq (llumina) - AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche,Validitat_170424
SNV Indet-, CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_HESTSNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143NGS_TWIST_automatisierl 291122 NovaSea 6000 (lumina)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvis 210825
Skelendysplasion, umfassende Diaghostic IDS56.00  EDTABIUL kultverte Zell elprobe NGS by synihess), [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORCycler Fommerzeler Kt TL04.2023 | AAMGOL3_Varantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ (¢3-0c8:000, varvis® 1.22.0 / 822-0c8-080, NextSeq JSIPilot Too Version 5.3.0 Build 501 G 126 Atomatrts Segeauaverung Vs 060521 Miseq (Ilumina) ohne CE- AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche,_Validitat_170424
SNV Indet-, CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-101_ HEST SNPID_1 Nextsea 500 (lumina), Kennzeichnung!
MG 143.HGS TWET s 291122 NovaSeaq 6000 (lumina)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
An G125 NGS Varvis 210825
Knochenmarkinsufizienz (BMP): 1D357.01  EDTABIUL kultvierte Zell elprobe NGS by synihess), [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORCycler Fommerzeler Kt 2604.2023 | AAMGOL3_Varantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ (c3-0c8:00b, varvis® 1.22.0 / 822-0c8-080, NextSeq JSIPilot Too Version 5.3.0 Build 501 G 126 Atomatrts Segeauaverung Vs 060521 MiSeq (llumina) ohne CE- 08102025 [ AAMG-014_Panelerstllung_wissenschaftiche_Vallditat_170424
SNV Indet-, CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_HEST SNPID_1 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! Paneersion
MG 143.HGS TWET s 291122 NovaSeaq 6000 (lumina) gedndert
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvis 210825
Komplexs neurdloglsche EntwicKungestbrungen (NE  EDTABIUL kullierte Zel Helprone by synihess), [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORCycler Fommerzeler Kt 08052023 | AA-MGO13_Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ (c3-0c8:000, varvis® 1.22.0 / 822-0c8-080, NextSeq JSIPilot Too Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (Ilumina) 3 2412025 | AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche,Valiitat_170424
SNV Indet., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_HEST SNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! Panelversion
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisierl 291122 NovaSeaq 6000 (lumina) gedndert
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
an G145 NGS Varvis 210825
Renotubulkres Fanconl-Syndrom (FRTS): ID353.00  EDTABIUL kultvierte Zell elprobe NGS by synihess), [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORCycler Fommerzeler Kt 16062023 | AAMGOL3_Varantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ (c3-0c8:00b, varvis® 1.22.0 / 8a2-0c8-080, NextSeq JSIPilot Too Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (Ilumina) ohne CE- AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche,_Validitat_170424
SNV Indet., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141_HESTSNPID_190225 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143NGS_TWIST_automatisierl 291122 NovaSeaq 6000 (lumina)
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvis 210825
Nephrokalzinose: ID361.01  EDTABIUL kultvierte Zell elprobe NGS by synihess), [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORCycler Fommerzeler Kt 23062023 | AAMGOL3_Varantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ (c3-0c8.000, varvis® 1.22.0 / 82-0c8-080, NextSeq JSIPilot Too Version 5.3.0 Build 501 G 126 Atomatrs Segeauaverung Vs 060521 MiSeq (llumina) ohne CE- 02102025 [ AAMG-014_Panelerstllung_wissenschaftiche_Vallditat_170424
SNV Indet., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-101_HEST SNPID_1 NextSea 500 (lumina), Kennzeichnung! Panelversion
MG 143.HGS TWET st 291122 NovaSea 6000 (lumina) gedndert
AAMG-144_NGS_TWIST_080323
G145 NGS Varvis 210825
Konstturtonelles MMR-Defizlenz-Syndrom (CMMRDS, MMRCS): ID362.00  EDTABIUL kullierte Zel helprone by synihess), [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PORCycler Fommerzeler Kt 01082023 | MA-MGO13_Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ (c3-0c8.000, varvis® 1.22.0 / 822-0c8-080, NextSeq JSIPilot Too Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (Ilumina) 3 AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche,Validitat_170424

SNV, Indel-, CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000

|AAMG-141_ HEST SNPID_190225
AMG-143_NGS_TWIST _automatisiert 291122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323

aa.G-145. NGS Vanvis 210825

NextSeq 500 (luminal,
NovaSeq 6000 (llumina)

Kennzeichnung!




Analy: (MeBigroge)

Untersuchungsmaterial (Matrix)

Untersuchungstachnik

Anwelsung/Version

CEVerfahren

In Haus Vertahren
()

ufhahme flex.

A
Akkred/

‘wissensahafliiohe Vallaltit
1

Pipelines varvis® 1.22.0 / 1080800, varvis® 1.22.0 / 822.0c8.080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaeq 6000

A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung_Varvis_060521
A\ MG-141_HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323

A 11G.145. NGS Varvis 210825

Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

Kennzeichnung!

ngerunesn
Hyperalurte: ID363.00 genomische DNA, EDTABut, kultivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichmen. Seauencing by synthesis), [AAMG. 013 Variantenbevertung_280825 PCR Cycler Kommerzieler Kt 12092023 | AAMG-0L3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, vanvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Miseq (llumina) AAMG.014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat_ 170424
SNV, Inde. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
Ao 145 NGS Varvis 21085
enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 100820235 | AAMG.OL3 Varantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c8.00b, varnis® 1.22.0 / 832 08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Miseq (llumina) e CE AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG 141 HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
Endamettumkarzinom, umiassende Diegnosii 1D365.00 enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 10082023 | AAMG.OL3 Varantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c800b, vanvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) e CE AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 21085
Eidodsrmale Dysplasie (ECTD), umisssende Disgnastic ID366.00 Eenomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 14082023 | AAMG.OL3 Varantenbewertung 280825
Pipelincs vanvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Miseq (llumina) AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG 141 HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
Cholestase, umfassende Diagnostikc ID367.00 enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 27112023 | AMG.OL3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 832.08.080, NextSe JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Miseq (llumina) e CE AAMG.014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Indie. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
Ao 145 NGS Varvis 21085
D, CA5): 10368.00 Eenomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 06.12.2023 | AAMG-013 Variantenbewertung_280825
Pipelincs varvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Miseq (llumina) e CE AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Indie., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
Kongenliale Hypothyreoss: D369.00 enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 05.01.2024 | AAMG-013 _Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varis® 1.22.0 / 832 08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
Ao 145 NGS Varvis 21085
enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 29122023 | AAMGOL3 Varantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) e CE AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Indie. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
Schiastbrungen 1037100 enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 21032024 | AAMG.OL3 Variantenbewertung 280825
1220/ 69.08.00b, varvis® 1.22.0,/ 8a2.0c8-080, NextSeq JS! Pilot Toal Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) e CE AAMG.014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
Friméres Lymphodem (LMPHM: I0372.00 enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 24042024 | AMG.OL3 Variantenbewertung 280825

|AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424

Horsaltérs Neurapatnien (HMSN, HMN, HGAN), umfassends Diagnostk: 1D374.01

‘genomische DNA,

EDTABIuL, kultiverte Zellen,

Speichelproe

NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis),
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1680800, varvis® 1.22.0 / 822.0c8.080, NextSeq JS! Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501

(AAMG-013 Variantenbewertung_250825
A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521

PCR Cycler
Miseq (Ilumina)

kommerzieier Kit
ohne CE:

23.05.2024
05.01.

(AXMG 013 _Variantenbewertung_250825
MG.014_¢

_Validitat_170424

SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaeq 6000

A\ MG-141_HEST SNPID_180225
A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122

A\ MG-144_NGS_TWIST_080323

A 1G.145. NGS Varvis 210825

NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

Kennzeichnung!

Panelversion

SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung! Panciversion
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
Amyloldos: 1D376.00 enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 18062024 | ARG OL3 Variantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 832 08.080, NextSeaq IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) e CE AAMG014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 21085
Renale Zillopethien: 10376.00 Eenomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 13082024 | ARMG.OL3 Varantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c8.00b, varvis® 1.22.0 / 822 08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 05.08.2024 | AAMG-013 _Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea IS Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) e CE AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
Ao 145 NGS Varvis 21085
Chronisone Granulomatose (CGD): ID379.00 enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 13092024 | AAMG.OL3 Varantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, vanvis® 1.22.0 / 832 08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) e CE AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 21085
Primére Immunasfeide, umfassends Disgnosiic ID380.01 enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Capture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 11092024 | AAMG.OL3 Varantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) 20072025 [ AAMG.014_Panelerstellung. wissenschattiche_Validitat_170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung! Panciversion
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina) geandert
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 210805
Sahwerer kambinlerler Immundefekt (SCID): ID381.00 enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 13092024 | AAMG.OL3 Varantenbewertung 280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot ToolVersion 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Miseq (llumina) e CE AAMG014_Panelerstellung_wissenschatiche_Validitat 170424
SNV, Inde. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 21085
AndKGrpemangsisyndrome (GVID, AGM): 1D382.00 Eenomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 26092024 | ARG OL3 Varantenbewertung 280825
Pipelincs vanvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Miseq (llumina) e CE AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 |AAMG141_ HESTSNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG:143_NGS_TWIST_automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
MG 145 NGS Varvis 21085
Nelzhauterkraniungen, umisssende Disgnasiic ID383.01 enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 07.10.2024 | AAMG-013 _Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ 1c9-0c8.00b, varnis® 1.22.0 / 832 08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 Miseq (llumina) 29072025 [ AAMG.014 Panelerstellung wissenschaftiche_Valicitat_170424

Pipelines varvis® 1.22.0 / 1080800, varvis® 1.22.0 / 8220c8.080, NextSeq JS! Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaseq 6000

A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521
A\ MG-141_HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122

A\ MG-144_NGS_TWIST_080323

A G-145. NGS Varvis 210825

Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

Kennzeichnung!

Syndromale und metaballsahe Kardlomyopathien: 1D384.00 Eenomische DNA, EDTA BIut, kuliviere Zallen, Speicheiprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 06.11.2024 | AAMG-013 Variantenbewertung_280825
Pipelines varvis® 1.22.0,/ c9-0c800b, varvis® 1.22.0 / 8a2.08.080, NextSea JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_ 060521 Niseq (ilumina) e CE AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde. CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141 HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (lumina), Kennzeichnung!
AAMG-143 NGS_TWIST_automatisierl 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
[Mikron&maturie: 10385.00 enomische DNA, EDTA Blat, kulivierte Zellen, Speichelprobe NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis), [AAMG 013 Variantenbevertung_280825 PCR Cycler Kommerzieller Kit 28112024 | AAMG 013 Variantenbewertung_280825
Pipelincs vanvis® 1.22.0,/ 1¢9.005.00b, varvis® 1.22.0 / 8a2.0c8-080, NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501 AAMG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521 NiSeq (Ilumina) ohne CE: AAMG014_Panclerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424
SNV, Inde., CNV-Analyse, NextSeq 500, NovaSeq 6000 AAMG-141 HEST SNPID_190225 NextSeq 500 (umina), Kennzeichrung!
AAMG-143 NGS_TWIST.automatisiert 291122 NovaSeq 6000 (Ilumina)
AAMG 144 NGS_TWIST 080323
G145 NGS Varvis 210825
Eenomische DNA, EDTA BIut, kuliviere Zallen, Speicheiprobe NGS (Gapture enrichmen. Sequencing by synthess) (AAMG 013 Variantenbeveruung_ 280825 PCR Gycler Fommerzieier Kit 23012025 | AMG.OL3 Variantenbewertung 280825

AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424




Analy: (MeBigroge)

Hypophysenadenom (PITA): ID387.00

genomische DNA

Untersuchungsmaterial (Matrix)

EDTABIut, kulivierte Zellen, Speichelprobe

Untersuchungstachnik

NGS (Gapture enrichment, Sequencing by synthesis),
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1690800, varvis® 1.22.0 / 82 0c8.080,
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaseq 6000

NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501

Anwelsung/Version

[AAMG.013_Variantenbewertung_250825
A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung_Varvis_060521
A\ MG-141_HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323

A 1G.145. NGS Varvis 210825

PCRCycler
Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

CEVerfahren

In Haus Vertahren
()

kommerzieler Kit

Kennzeichnung!

ufhahme flex.

A
Akkred/

wissensahaftiohe Valldltit
inderunesn LoTs
1002.2025

[AAMG.013_Variantenbewertung_250825
|AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424

PermaultSyndrom (PFRLTS): 1D388.00

‘genomische DNA,

EDTABIut, kultvierte Zellen, Speichelprobe

NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis),
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1080500, varvis® 1.22.0 / 8a20c5.080,
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaeq 6000

NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501

(AAMG-013 Variantenbewertung_250825
A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521
A\ MG-141_ HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323

A 1G.145. NGS Varvis 210825

PCR Cycler
Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

kommerzieier Kt
ohne CE:

Kennzeichnung!

06032025 | AAMG 013 Variantenbewertung 250825
A\ MG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424

Welblione InferUilist, umfassende Diagnastic ID389.00

‘genomische DNA,

EDTABIuL, kultvierte Zellen, Speichelprobe

NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis),
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1690800, varvis® 1.22.0/ 82 0c8.080,
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaeq 6000

NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501

(AAMG-013 Variantenbewertung_250825
A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung_Varvis_060521
A\ MG-141_HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
A 11G.145. NGS Varvis 210825

PCR Cycler
Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

kommerzieier Kit

ohne CE:
Kennzeichnung!

13.04.2025 | AAMG 013 Variantenbewertung 280825
|AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424

Mullpie r

10390.00

‘genomische DNA,

EDTABIut, kultvierte Zellen, Speichelprobe

NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis),
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1690800, varvis® 1.22.0/ 82 0c8.080,
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaseq 6000

NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501

(AAMG-013 Variantenbewertung_250825
A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung_Varvis_060521
A\ MG-141_HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323

A 1G.145. NGS Varvis 210825

PCR Cycler
Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

kommerzieier Kit

Kennzeichnung!

16.04.2025 | AAMG 013 Variantenbeweriung 280825
|AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424

Azo0spermie und Kryplozoospermie: 1D391.01

‘genomische DNA,

EDTABIuL, kultvierte Zellen, Speichelprobe

NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis),
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1080500, varvis® 1.22.0 / 8a20c5.080,
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaseq 6000

NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501

(AAMG-013 Variantenbewertung_250825
A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521
A\ MG-141_HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122

A\ MG-144_NGS_TWIST_080323

A 1G.145. NGS Varvis 210825

PCR Cycler
Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

kommerzieier Kt
ohne CE:

Kennzeichnung!

17.04.2025 | AAMG 013 _Variantenbewertung_ 280825

18112025  [AAMG.014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat 170424

Panelversion
geandert

(AnBmien, umfassende Disgnosti: ID392.01

‘genomische DNA,

EDTABIut, kultvierte Zellen, Speichelprobe

NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis),
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1690800, varvis® 1.22.0 / 82 0c8.080,
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaeq 6000

NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501

(AAMG-013 Variantenbewertung_250825
A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung_Varvis_060521
A\ MG-141_HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
A 1G.145. NGS Varvis 210825

POR Cycler
Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

kommerzieier Kit

ohne CE:
Kennzeichnung!

25082025 | AAMG 013 Variantenbeweriung 280825
22.00. MG.014 ¢
Panelversion

. Validitat_170424

Pyruvalashydioganase-Mangsl (FDHD): ID393.00

‘genomische DNA,

EDTABIut, kultvierte Zellen, Speichelprobe

NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis),
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1690800, varvis® 1.22.0 / 82 0c8.080,
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaeq 6000

NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501

(AAMG-013 Variantenbewertung_250825
A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521
A\ MG-141_ HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323

A 1G.145. NGS Varvis 210825

PCR Cycler
Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

kommerzieier Kt

Kennzeichnung!

07.082025 | AAMG 013 Variantenbewertung 250825
|AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424

Dlamong-Blaokfan-Anémip (DBA): 1392.00

‘genomische DNA,

EDTABIuL, kultvierte Zellen, Speichelprobe

NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis),
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1080500, varvis® 1.22.0 / 8a20c5.080,
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaeq 6000

NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501

(AAMG-013 Variantenbewertung_250825
A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521
A\ MG-141_HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323

A 11G.145. NGS Varvis 210825

PCR Cycler
Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

kommerzieier Kit
ohne CE:

Kennzeichnung!

16102025 | AAMG 013 Variantenbeweriung 280825
|AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424

und 1D395.00

‘genomische DNA,

EDTABIut, kultvierte Zellen, Speichelprobe

NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis),

1.22.0/ 168.0¢8.00, varvis® 1.22.0 / 82205080,
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaeq 6000

NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501

(AAMG-013 Variantenbewertung_250825
A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521
A\ MG-141_HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
A 1G.145. NGS Varvis 210825

PCR Cycler
Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

kommerzieier Kt

ohne CE:
Kennzeichnung!

28112025 | AAMG 013 Variantenbeweriung 280825
|AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424

Nuldedr-kodiarle miloohondriale Erkrankungen: ID704-01

‘genomische DNA,

EDTABIuL, kultvierte Zellen, Speichelprobe

NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis),
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1690800, varvis® 1.22.0/ 82 0c8.080,
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaeq 6000

NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501

(AAMG-013 Variantenbewertung_250825
A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung_Varvis_060521
A\ MG-141_HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323

A 11G.145. NGS Varvis 210825

PCR Cycler
Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

kommerzieier Kit

Kennzeichnung!

28062022 | AAMG 013 _Variantenbeweriung 280825
|AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424

Thrambotisahe Mikroanglogathle (TMAY: ID707

‘genomische DNA,

EDTABIut, kultvierte Zellen, Speichelprobe

NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis),
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1080800, varvis® 1.22.0 / 8a20c5.080,
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaeq 6001

NextSeq JSIPilot Tool Version 5.3.0 Build 501

(AAMG-013 Variantenbewertung_250825
A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521
A\ MG-141_HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323

A 1G.145. NGS Varvis 250423

PCR Cycler
Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

kommerzieier Kit
ohne CE:

Kennzeichnung!

22022023 | AAMG 013 Variantenbeweriung 280825
AAMG-014_Panelerstellung._wissenschaftiche_Validitat_250523

Fetale Anomalien: ID850.00

‘genomische DNA,

EDTABIuL, kultvierte Zellen, Speichelprobe

NGS (Gapture enrichment. Sequencing by synthesis),
Pipelines varvis® 1.22.0 / 1c9-0¢8.00, varvis® 1.22.0 / 82 0c8.080,
SNV, Indel., CNV-Analyse, NextSeq 500, Novaeq 6000

NextSeq JSI Pilot Tool Version 5.3.0 Build 501

(AAMG-013 Variantenbewertung_250825
A\ MG-138_Automatisierte_Sequenzauswertung Varvis_060521
A\ MG-141_HEST SNPID_180225

A\ MG-143_NGS_TWIST_automatisiert 291122
|AAMG-144_NGS_TWIST_080323
A G.145. NGS Varvis 210825

PCR Cycler
Miseq (Ilumina)
NextSeq 500 (lumina),
NovaSeq 6000 (llumina)

kommerzieier Kt

ohne CE:
Kennzeichnung!

28062022 | AAMG 013 _Variantenbeweriung 280825
AAMG-014_Panelerstellung_wissenschaftiche_Validitat_170424

Untersuchungsart: Chromosomenanalyse**

Analyt (MeBgréRe)

angeborener Chromosomensatz

Untersuchungsmaterial (Matrix)

EoTABIuL, helprob

Untersuchungstechnik

Anweisung/Version

(ARG 211_SNP-Array_GsA_150126
[AA-MG 212_SNP-Array_GDA_15012(

[AA-MG 213 _SNP-Array_QualityCheck_Genomestudio_251023
AAMG.214_SNP-Array_Datentransformation_Beeline_150126

Gerat
PCR.Cycler
Hybridisierungs-Ofen

iscan (ilumina)

CEVerfahren

Haus.Verfahren

Kommeraieller kit
‘ohne CE-Kennzeichnung!

Anderungen wissenschaftiche Validtat LOT's

01.06.2024

Anderungshinuweis:

~Panelversionen aktualisiert
~Dokumentenversionen aktualisiert
~MILPA aktualisiertinkl CE-Kennzeichnung.
~Gerate aktualisiert



